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Sylwetka doktorantki

Mgr KINGA WALCZAK zdobyta zaréwno tytut zawodowy licencjata (biologia sadowa, 2018) jak i tytut
zawodowy magistra (diagnostyka molekularna, 2021) na Uniwersytecie Mikotaja Kopernika w Toruniu.
Mgr KINGA WALCZAK prace doktorskg wykonata w latach 2021-2025 réwniez na UMK, pod opiekg prof.
dra hab. KrRzyszTora SzpiLl (Promotor, UMK) i prof. THOMASA PAPE (Promotor zagraniczny, Uniwersytet
Kopenhaski, Dania) oraz w $cistej wspdtpracy z drem ANDRZEJEM GRZYWACZEM, pracownikiem UMK.

Charakterystyka rozprawy

W skitad pracy doktorskiej mgr KINGI WALCZAK wchodzg cztery anglojezyczne oryginalne artykuty
naukowe, opublikowane w latach 2023-2025, ktdre opatrzone s3 streszczeniem w jezyku polskim i
angielskim, dos¢ szczegétowym wstepem, opisem materiatéw i metod (dobrym pomystem jest
zestawienie zbadanych taksondw i metod uzytych do ich analizy), opisem celéw badawczych,
podsumowaniem wynikéw potaczonych z krotka dyskusjg oraz listg cytowanej literatury (wszystkie
elementy w jezyku angielskim). Taki sposéb organizacji dysertacji jest przejrzysty i przyjazny dla
czytelnika, cho¢ zestawienie wktadu Doktorantki w poszczegéine artykuty sprawitby, ze praca bytaby
jeszcze lepiej zaprezentowana (jest to standard i dobra praktyka), tym bardziej ze brak jest deklaracji
0 wkfadzie autoréw w powstanie pierwszej pracy. Badania zostaty w wiekszodci sfinansowane z
grantéw NCN kierowanych przez dra ANDRZEJA GRZYWACZA.

Ponizej znajduje sie lista publikacji wchodzacych w sktad dysertacji (pogrubiong czcionka
zaznaczono nazwisko doktorantki; gwiazdka oznaczono autoréw korespondencyjnych; w nawiasach
kwadratowych podano Impact Factor z roku publikacji artykutu wg bazy JCR; kwartyl czasopisma wraz
z kategorig naukowa wg JCR; punktacje Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego; oraz liczbe obcych
+ wiasnych cytowan autorki (wg bazy Scopus na dziers 11.02.2026):




#1 WALCZAK, K.*, PAPE, T., EKANEM, M., SZPILA, K. & GRzZYWACZ, A.* (2023) Insights into
the systematics of Alluaudinella and allied Aethiopomyia and Ochromusca
(Muscidae, Diptera). Zoologica Scripta, 52(3): 279-297. 10.1111/zsc.12584
[IF: 2.3; Q1 w Zoology; MNiSW: 100; cytacje: 1+1=2]

#2 WALCZAK, K.*, PAPE, T., WALLMAN, J. F., SZPILA, K. & GRZYWACZ, A.* (2024) To see the
unseen: notes on the larval morphology and systematic position of Achanthiptera
Rondani (Diptera: Muscidae). Arthropod Systematics and Phylogeny, 82: 305~
322. 10.3897/ASP.82.E116703 [IF: 1.8; Q2 w Entomology); MNiSW: 100; cytacje:
4+0=4]

#3 WALCZAK, K.* & GRZYWACZ, A.* (2024) An illustrated identification key to early instar
larvae of forensically important Muscidae (Diptera) of the western Palaearctic
region. Forensic Science International, 360: 112028.
10.1016/j.forsciint.2024.112028 [IF: 2.5; Q1 w Legal Medicine; MNiSW: 100;
cytacje: 1+0=1]

#4 WALCZAK, K.*, PIWCzYNSKI, M., PAPE, T., JOHNSTON, N. P., WALLMAN, J. F., SZPILA, K. &
GRzYWACZ, A.* (2025) Unravelling phylogenetic relationships within the genus
Lispe (Diptera: Muscidae) through genome-assisted and de novo analyses of
RAD-seq data. Molecular Phylogenetics and Evolution, 204: 108291.
10.1016/j.ympev.2025.108291 [IF: 3.6; Q1 w Evolutionary Biology; MNiSW: 140;
cytacje: 3+0=3]

Wszystkie powyzsze artykuty zostaty opublikowane anglojgzycznych czasopismach indeksowanych
w Journal Citation Reports (Web of Science) i w bazie Scopus, o IF wahajacym sig migdzy 1.8 a 3.6,
klasyfikowanych w pierwszym i drugim kwartylu oraz z punktacja MNiSW od 100 do 140 pkt. Rozdziaty
dysertacji zostaty wiec opublikowane w czasopismach o dobrym [artykuty #2 i #3] lub bardzo dobrym
[#1 i #4] poziomie. Innymi stowy, juz sam poziom czasopism wskazuje, iz artykuty sktadajace sie na
rozprawe doktorska prezentujg badania o wysokim poziomie naukowym, ktére istotnie poszerzajg
wiedze na temat bioréznorodnosci i ewolucji Muscidae. Deklaracje wktadéw autorskich znajdujace sie
w artykutach #2-#4 (brak deklaracji w artykule #1) jak i pierwsza pozycja Doktorantki w$rdd autordw
wszystkich artykutéw oraz dzielone autorstwo korespondencyjne z ostatnim autorem (drem
ANDRZEJEM GRZYWACZEM) w kazdej z prac wskazujg na wiodaca role Doktorantki w powstanie publikacji.
tacznie, artykuty uzyskaly do tej pory dziesig¢ cytowan, ale mozna spodziewac sie ich wiekszej liczby
w niedalekiej przysztosci.

Cykl badawczy podejmuje problematyke niejasnych relacji filogenetycznych oraz brakéw w
diagnostyce morfologicznej muchéwek z rodziny Muscidae. W warstwie taksonomicznej badania
skupily sie na rewizji pozycji afrotropikalnych rodzajéw Alluaudinella, Aethiopomyia i Ochromusca
[artykut #1] oraz rzadkiego, palearktycznego rodzaju Achanthiptera [#2). Metodyka opierata sie na
wykorzystaniu laserowej mikroskopii konfokalnej (CLSM) i elektronowej mikroskopii skaningowej
(SEM) do badania morfologii larw [#1-3] oraz filogenetycznych technikach molekularnych:
tradycyjnym sekwencjonowaniu Sangera [#1] i sekwencjonowaniu nastepnej generacji RAD-seq z
wykorzystaniem sekwencjonowania nanoporowego [#4]. Gtéwne wyniki to wykazanie przynaleznodci
badanych rodzajéw do podrodzin Reinwardtiinae [#1] oraz Azeliinae [#2], a takze stworzenie
pierwszego ilustrowanego klucza do oznaczania wczesnych stadiéw larwalnych muchéwek o znaczeniu
sadowym [#3]. W ramach analiz genomowych ustalono stabilny szkielet filogenetyczny dla bogatego



w gatunki rodzaju Lispe [#4]. Konkluzje cyklu wskazujg, ze integracja cech morfologicznych larw
(zwtaszcza szkieletu gtowowego) z danymi genomowymi pozwala na skuteczne rozwigzywanie
probleméw systematycznych, ktére przez dekady pozostawaty nierozstrzygniete na podstawie samej

morfologii dorostych owaddw [#1-2, #4].

Warto$¢ naukowa rozprawy

A.  Mocne strony dysertacji (warto$¢ dodana).

Nie ma watpliwosci, iz dysertacja przedstawia oryginalne wyniki badan. Poszerzajg one naszg
wiedze na temat ewolucji Diptera, co ma olbrzymie szanse przyczyni¢ do akceleracji badan na tg grupa
zwierzat. Ponadto, wyniki przedstawione przez Doktorantke mogg takze mie¢ zastosowanie
praktyczne w sadownictwie. W mojej ocenie kluczowa wartoscig dodang dysertacji jest zastosowanie
metody RAD-seq i sekwencjonowania de novo catego genomu referencyjnego, co stawia te badania w
czotdwce nowoczesnej filogenomiki dipterologicznej [#4]. Nalezy tez podkreslic wykorzystanie
wysokiej jakosci obrazowania w CLSM jako metody w badaniach nad niedojrzatymi stadiami
muchéwek, co pozwolito na wizualizacje wczesniej nieopisanych cech [#1-3] (artykuty te korygujg
fundamentalne btedy w literaturze, takie jak na przyktad btedne przypisywanie drapieznictwa larwom
saprofagicznym). Osiggnieciem wartym zaznaczenia jest takze wykorzystanie wiekowych materiatow
muzealnych do uzyskania wysokiej jakosci danych morfologicznych, co udowadnia potencjat ukryty w
kolekcjach historycznych [#2]. Ponadto, dysertacja ma tez potencjat aplikacyjny poprzez dostarczenie
biegtym sadowym narzedzia do identyfikacji pierwszego i drugiego stadium larwalnego wybranych
gatunkdw, co ma szanse znaczgco podnies¢ precyzje analiz entomologicznych w kryminalistyce [#3].
Cato$¢ prac charakteryzuje sie bardzo wysokim poziomem dokumentacji graficznej, ktdra utatwia
interpretacje wynikdéw nawet osobom spoza specjalizacji. Wysoki poziom dysertacji swiadczy réwniez
o tym, ze doktorantka doskonale wykorzystata bardzo dobre warunki pracy stworzone jej przez
Promotordw.

B. Stabe strony dysertacji (niedociggnigcia i ograniczenia).

Pewng staboscig dysertacji, wynikajacg z obiektywnych trudnosci, typowych w taksonomii wielu
grup bezkregowcdw, jest oparcie szczegétowych analiz morfologicznych na ograniczonej liczbie
okazdw lub gatunkdw reprezentujacych dane linie filogenetyczne/rodzaje [#1-2]. Co wiecej, wnioski
dotyczace biologii zywienia larw, cho¢ solidnie uzasadnione budowg szkieletu gtowowego, maja
charakter posredni ze wzgledu na brak obserwacji zywych organizmdéw w naturze czy w laboratorium
[#1-2]. Ponadto, w przypadku artykutu dotyczacego klucza diagnostycznego, ograniczenie zakresu
tylko do wybranych gatunkéw ,waznych sadowo” moze by¢ niewystarczajgce w sytuacjach
nietypowych, kiedy na zwtokach mogg pojawic sie gatunki rzadziej spotykane [#3]. Co wiecej, analizy
filogenomiczne obarczone sg typowym dla metody RAD-seq problemem brakujgcych danych (missing
data) w macierzach sekwencji, co w niektérych przypadkach skutkuje nizszym wsparciem
statystycznym dla najmtodszych zrekonstruowanych pokrewieristw [#4]. Dodatkowo, w pracach
taksonomicznych widoczna jest dysproporcja miedzy bogactwem danych morfologicznych, a brakiem
analogicznie nowych danych molekularnych dla tych samych okazéw (szczegdlnie muzealnych) [#2].
Minimalnym standardem, do ktdrego powinnismy dazyé, jest przynajmniej jeden barkod na
fenotypowo zanalizowanego osobnika/populacje, aby zredukowaé prawdopodobieristwo btednych
oznaczen taksonomicznych czy tez utatwi¢ ewentualne przyszte zmiany w identyfikacji wynikajace ze
zmian w systematyce danej grupy.




W przypadku prac zbiorowych, takich jak wszystkie sktadajgce sie na dysertacje mgr KINGI WALCZAK,
artykuty, konieczne jest klarowne przedstawienie udziatu poszczegdlnych autoréw, aby mozliwa byta
ocena wktadu Doktorantki w powstanie pracy doktorskiej. Podczas gdy w artykutach #2-4 takie
deklaracje s3 obecne, publikacja #1 nie zawiera odpowiedniej informacji o wktadzie autoréw w jej
powstanie. W zwigzku z powyzszym, Doktorantka powinna byta umiesci¢ deklaracje autoréw artykutu
#1 w dysertacji. Jest to standardowa, dobra praktyka i nie rozumiem dlaczego dokumenty te nie zostaty
zaprezentowane recenzentom.

Nalezy pochwali¢ wykorzystanie grafiki wektorowej do zaprezentowania rysunkow i wykreséw (w
tym filograméw, ktére niestety nadal bardzo czgsto publikowane sg w literaturze w formie rastrowej),
jednak ich uzytecznoé¢ bytaby znaczaco wigksza, gdyby tekst byt w nich zapisany jako tekst, a nie jako
krzywe (obecnie nie jest mozliwe na przyktad automatyczne wyszukanie nazw poszczegdlnych
taksondw na drzewach filogenetycznych). Doktorantka wiozyta z pewnoscig duzo czasu i pracy w
przygotowanie preparatéw, a nastepnie w ich obrazowanie i przygotowanie ilustracji rastrowych. Jest
wiec wielkg szkoda, i takze marnowaniem $rodkéw publicznych, zbyt duza kompresja obrazéw w
opublikowanych artykutach, ktéra nie pozwala na obserwacje wszystkich istotnych szczegétéw (jest to
wina wydawnictw, ktdre oszczedzaja w ten sposdb miejsce na serwerach i transferze danych, jednak
nacisk ze strony autoréw zazwyczaj przynosi korzystne efekty — zachecam wigc do wywierania presji
na czasopisma i wydawnictwa). Miejscami zdarzajg si¢ tez drobne niedociagnigcia jezykowe (np.
microscopic”, zamiast ,microscope images”). Jak wida¢, powyzsze uwagi krytyczne nie dotycza
kwestii kluczowych, ale mam nadzieje, iz beda pomocne na przysztos¢. Wysoki poziom dysertacji
éwiadczy réwniez o tym, ze Doktorantka doskonale wykorzystata bardzo dobre warunki pracy
stworzone jej przez Promotorow.

C. Podsumowanie wartoéci naukowej dysertacji.

Cykl artykutdéw stanowi spdjng rozprawe o wyrazniej wartosci dodanej, ktora w sposdb nowatorski
taczy klasyczna taksonomie z biologia molekularng i nowoczesnym obrazowaniem. Prace te znaczaco
porzadkujg systematyke rodziny Muscidae na poziomie podrodzin [#1-2], grup gatunkowych [#4] oraz
stadidw preimaginalnych [#3]. Doktorantka wykazata, ze ewolucja struktur gebowych larw jest
kluczowa do zrozumienia filogenezy catej rodziny [#1-2]. Publikacje te maja charakter pionierski: od
pierwszego klucza dla wczesnych stadiéw rozwojowych [#3], po pierwsze tak szerokie wykorzystanie
RAD-seq w obrebie rodzaju Lispe [#4]. Ponadto, wygenerowane dane genomowe i opisy morfologiczne
znaczaco wzbogacity globalne bazy danych, stanowiac materiat poréwnawczy dla miedzynarodowe;j
spotecznoséci badaczy Diptera. Wyniki dysertacji maja takze szanse mieé bezposrednie przetozenie na
praktyke entomologii sadowej, zwiekszajac wiarygodno$c dowoddw biologicznych w procesach
karnych [#3). Catoé¢ dysertacji stanowi fundament dla przysztych badari nad ewolucjg muchodwek i jest
przyktadem wysokiej jakosci badari w modelu taksonomii integratywnej.

Ocena catoéciowa dorobku naukowego

W bazie Scopus (stan na 11.02.2026) znajduje sig az 13 publikacji Doktorantki (w tym 4 wchodzace
w skfad pracy doktorskiej), ktére wygenerowaly do tej pory 83 (w tym 68 obcych i 15 wiasnych)
cytowan oraz indeks Hirscha wynoszacy 4/4 (z wtasnymi/bez wtasnych cytowan). Doktorantka
aktywnie uczestniczyta w pieciu migdzynarodowych konferencjach naukowych, gdzie zaprezentowata
swoje wyniki w formie wystapien ustnych jak i plakatéw (w tym nagroda za najlepsze wystgpienie
konferencyjne w kategorii studenckiej na 10. Miedzynarodowym Kongresie Dipterologicznym w USA
w 2023), oraz w kilku krajowych konferencjach krajowych (réwniez wystapienia ustne i plakaty). Mgr



KINGA WALCZAK byta wykonawczynig-stypendystka w dwaoch projektach NCN Opus (kierownik dr
ANDRZE) GRZYWACZ) oraz sama kierowata dwoma miniprojektami, SYNTHESYS+ w Natural History
Muesum w Londynie (ktory petnit réwnoczesnie funkcje krétkoterminowego stazu zagranicznego),
oraz na macierzystej uczelni w (ramach programu Grants4NCUStudents). Doktorantka otrzymata tez
w 2023 niewielkie stypendium z Williston Diptera Research Fund (przy Smithsonian National Museum
of Natural History, USA). Jako studentka, KINGA WALCZAK byta takze laureatkg stypendium Ministra
Nauki i Rektora oraz tréjkatna laureatka stypendium Rektora UMK, a takze uzyskata tytut Najlepszego
Studenta i Absolwenta Wydziatu Nauk Biologicznych i Weterynaryjnych UMK. Podsumowujac, dorobek
naukowy mgr KINGI WALCZAK, zaréwno pod wzgledem jakosciowym jak i ilosciowym, jest bardzo dobry
jak na tak wczesny etap kariery naukowej i przewiduje, ze w najblizszym czasie wszystkie wymienione
wyzej wskazniki bibliometryczne Doktorantki dynamicznie wzrosna.

6. Ocena a noéci dydaktycznej, popularyzatorskiej i organizacyjnej

Aktywno$¢ mgr KINGI WALCZAK wykracza daleko poza mury uczelni. Jako wspotzatozycielka i prezeska
zarzadu Fundacji Badar i Ochrony Przyrody (od 2025) aktywnie wdraza innowacyjne narzgdzia, takie
jak eDNA, do monitoringu $rodowiska, organizujac specjalistyczne szkolenia m.in. dla Regionalnych
Dyrekcji Ochrony Srodowiska. Doswiadczenie organizacyjne Doktorantki potwierdzajg liczne
inicjatywy, od wspditworzenia Kota Naukowego Biologii Sadowej, przez wspodtorganizacje
ogdlnopolskich konferencji naukowych, az po wieloletnig popularyzacje wiedzy podczas Nocy
Biologéw i Torunskiego Festiwalu Nauki i Sztuki. Obecnie realizuje sig réwniez jako mentor, petnigc
funkcje opiekuna naukowego studentéw w ramach prestizowych programéw stazowych takich jak
IDUB czy FERS, skutecznie taczac rygorystyczne badania entomologiczne z nowoczesnym zarzadzaniem

w sektorze NGO.

7. Konkluzja
Ja, nizej podpisany stwierdzam, ze recenzowana rozprawa doktorska mgr KINGI WALCZAK spetnia
warunki okredlone w art. 187 Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.
U. z 2018 r. poz. 1668 z pdzn. zm.) i wnioskuje do Rady Dyscypliny Nauki biologiczne Uniwersytetu
Mikotaja Kopernika w Toruniu o dopuszczenie mgr KINGI WALCZAK do dalszych etapdw postepowania ws.
nadania stopnia doktora w dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne.

13.02.2026

data sporzadzenia recenz;ji




