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STRESZCZENIE ROZPRAWY DOKTORSKIEJ

Imig i nazwisko: Kinga Walczak

Tytul rozprawy doktorskiej: Relacje filogenetyczne w obrgbie rodziny Muscidae (Diptera):
perspektywa oparta na danych filogenomicznych oraz morfologii stadiéw preimaginalnych

Muchéwki (Diptera), jeden z najbogatszych w gatunki rzgdow owadoéw, osiggnety
nadzwyczajny sukces ewolucyjny oraz wyksztalcity niespotykang réznorodno$¢ strategii
zyciowych. Jednakze relacje pokrewienstwa i historia ewolucyjna muchéwek weigz pozostajg
w duzej mierze nierozwigzane, a wyniki analiz morfologicznych postaci dorostych i danych
molekularnych czgsto prowadza do sprzecznych hipotez filogenetycznych lub stabo
wspieranych statystycznie relacji. W niniejszej pracy, oprocz analiz filogenetycznych,
szczeg6lny nacisk potozono na wykorzystanie morfologii stadiéw larwalnych jako zrodia
danych uzytecznych w badaniach taksonomicznych i systematycznych owadéw. Badania
przeprowadzono na przedstawicielach rodziny Muscidae, jednej z najbogatszych gatunkowo
rodzin muchéwek, charakteryzujgcej si¢ wyjatkowa roznorodnoscia morfologiczng i
biologiczng zar6éwno postaci dorostych, jak i stadiéw preimaginalnych. Chociaz obecna
koncepcja rodziny Muscidae jest stosunkowo dobrze ugruntowana dzieki jednoznacznym i
zgodnym wynikom zaréwno analiz morfologicznych, jak i molekularnych, wiele powigzan
- filogenetycznych w jej obrebie, zwlaszcza dotyczacych relacji miedzy gatunkami czy pozyciji
poszczegdlnych taksonéw w obrgbie podrodzin, czesto wykazuje zmienno$¢ w zaleznoscei od
wykorzystanego zrédta danych lub przyjetej metody analizy.

Celem niniejszej pracy bylo poglebienie wiedzy o relacjach filogenetycznych
wybranych przedstawicieli Muscidae oraz szczegblowe udokumentowanie morfologii
wezesnych stadiow larwalnych. W analizach wykorzystano zaréwno dane molekularne,
stosujgc metody sekwencjonowania nowej generacji, jak i podejscie morfologiczne oparte na
nowoczesnych technikach mikroskopowych. Zastosowanie skanujacej laserowej mikroskopii
konfokalnej umozliwito szczegétows wizualizacje dotad nieopisanych i niedokumentowanych
struktur szkieletu glowowo-gardzielowego larw, dostarczajac nowych cech istotnych dla
rekonstrukeji filogenezy oraz rewizji systematyki wybranych taksonéw.

Szczegblng uwage poswigcono trzem problematycznym taksonom: rodzajowi

Alluaudinella Giglio-Tos i taksonom siostrzanym Aethiopomyia Malloch i Ochromusca
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Malloch, rodzajowi Achanthiptera Rondani oraz rodzajowi Lispe Latreille. W przypadku
Alluaudinella i taksonow siostrzanych zastosowano zardwno analiz¢ morfologiczng larw, jak i
dane molekularne, co pozwolito zweryfikowa¢ ich dotychczas niejednoznaczng pozycje
systematyczng. Dla rodzaju Achanthiptera opracowano szczegétowa dokumentacje larw z
wykorzystaniem skaningowej laserowej mikroskopii konfokalnej i skaningowej mikroskopii
elektronowej, umozliwiajgc ponowng ocene jego relacji filogenetycznych w obrebie
podrodziny Azeliinae. Z kolei w przypadku rodzaju Lispe zastosowano sekwencjonowanie
fragmentow DNA powigzanych z miejscami restrykcyjnymi (RAD-seq) oraz
sekwencjonowanie nanoporowe, uzyskujgc nowe dane o relacjach wewnatrzrodzajowych i
wskazujgc na potrzebe rewizji niektoérych grup gatunkowych. Istotnym elementem pracy byto
takze opracowanie i udokumentowanie morfologii wezesnych stadiow larwalnych (pierwsze i
drugie stadium larwalne) gatunkéw Muscidae o znaczeniu medyczno-sagdowym. Uzyskane
wyniki pozwolily na opracowanie pierwszego kompleksowego klucza identyfikacyjnego dla
gatunkOéw wystepujacych w zachodniej Palearktyce, wypetniajac istotna luke w wiedzy i
stanowigc cenne narzgdzie m.in. dla entomologii sadowej oraz przysztych badan nad

réznorodnoscig i ewolucjg Muscidae.

Stowa Kkluczowe: Achanthiptera, Alluaudinella, szkielet glowowo-gardzielowy, mikroskopia
konfokalna, mikroskopia swietlna, Lispe, filogeneza molekularna, pr¢cik parastomalny, analiza

filogenetyczna

podpis doktoranta



