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Prof. dr hab. Marta Pasenkiewicz-Gierula

Ocena dorobku naukowego dra tukasza Peptowskiego w zwigzku z postgpowaniem
w sprawie nadania stopienia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk $cistych
i przyrodniczych w dyscyplinie nauki fizyczne

1. Sylwetka kandydata

Lukasz Peplowski ukoficzyt studia fizyki na Uniwersytecie Mikotaja Kopernika w Toruniu
roku 2004. Prace magisterska wykonat w Katedrze Biofizyki Instytutu Fizyki pod kierunkiem
prof. dr hab. Wiestawa Nowaka. W 2009 roku w tej samej jednostce uzyskat stopien doktora
na podstawie pracy doktorskiej pt. .Wykorzystanie metod dynamiki molekularnej
i bioinformatyki do badania mechanizméw reakcji enzymatycznych, ze szczegdlnym
uwzglednieniem hydratazy nitrylowej”, ktorej promotorem byt réwniez prof. dr hab. Wiestaw

Nowak.

Lukasz Peplowski zostal zatrudniony na Wydziale Fizyki, Astronomii i Informatyki
Stosowanej Uniwersytetu Mikotaja Kopernika w 2008 roku — najpierw jako asystent, a od
2009 jako adiunkt.

W 2011 roku odbyt 2-miesieczny staz w firmie Adamed Sp. z 0.0. z siedzibg w Pienkowie. W
latach 20162019 czterokrotnie przebywat na krotko-terminowych wizytach naukowych w

Jiangnan University, Wuxi, Chiny, a takze na University of Tsukuba, Japonia.

2. Ocena osiggniecia naukowego

Oceniane osiagnigcie naukowe pt. ,,Zastosowanie metod teoretycznej biofizyki obliczeniowej
do ulepszania enzyméw biotechnologicznych™ stanowi cykl o$miu oryginalnych
wieloautorskich (6-10 wspotautoréw) artykutéw naukowych (oznaczonych H1-H8). Te
artykuty zostaty opublikowane w latach 2018-2022 w czasopismach z bazy Journal Citation
Reports (JCR). Ich sumaryczny IF jest bardzo wysoki i wynosi 51.9 (IF od 4.4 do 10.0,
$rednio 6.5/prace). Zgodnie z danymi z listopada 2022, prace te byly cytowane 77 razy.
Nalezy podkresli¢, ze prace H1 i H2 zostaty opublikowane w 2022 roku i do potowy listopada
nie byly jeszcze cytowane. W czterech (H2, H4, H5, H6) sposrod o$miu artykutéw habilitant
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jest autorem korespondujgcym. Udziat habilitanta we wszystkich pracach jest bardzo dobrze
okreslony i zasadniczy. W badaniach opisanych w tych pracach, tylko dr Peptowski oraz
pracujgca pod jego kierunkiem doktorantka, mgr Julia Berdychowska (prace H2 i HS5) stosuja
metody komputerowe. Pozostata cz¢$¢ badan prowadzona jest metodami doswiadczalnymi

przez zespoty chinskie.

Obiektem przedstawionych prac jest przede wszystkim hydrataza nitrylowa, enzym
przeksztatcajacy nitryle alifatyczne w odpowiednie amidy kwasowe, a takze fosforylaza
sacharozy, enzym katalizujacy rozklad sacharozy do fruktozy. Oba enzymy maja
zastosowania przemystowe. Siedem prac osiggniecia naukowego dr L. Peplowskiego dotyczy
hydratazy nitrylowej, a jedna (H6) fosforylazy sacharozy. Prace te maja dwa réwnolegte cele.
Pierwszym jest zaproponowanie takich modyfikacji strukturalnych tych enzymoéw, aby
zwickszy¢ ich aktywno$¢ katalityczng, termostabilnos¢ oraz selektywnosé wzgledem
wybranych substratéw. Drugim, bardzo istotnym z naukowego punktu widzenia, a mozliwym
do osiggnigcia jedynie metodami komputerowymi, jest szczegdtowe wyjasnienie, co
zaproponowane modyfikacje strukturalne zmieniajg na poziomie molekularnym, ze enzymy
dzialaja efektywniej.

Tematycznie spojne prace, przedstawione jako osiagniecie naukowe, prowadzone byty
zardwno metodami eksperymentalnymi jak i obliczeniowymi w $cistej wspolpracy miedzy
Katedra Biofizyki UMK w Toruniu a jednostkami badawczymi w Chinach. Jednostki chinskie
byly odpowiedzialne za czgs$¢ eksperymentalng badan. Czesé obliczeniowa byta wykonana
przez habilitant osobiscie lub przy wsparciu doktorantki, mgr Julii Berdychowskiej, z
wykorzystaniem infrastruktury obliczeniowej Interdyscyplinarnego Centrum Nowoczesnych
Technologii, NCU, w Toruniu. Obliczenia prowadzone byly metodami klasycznego

modelowania molekularnego i bioinformatycznymi.

Zwigkszenie aktywnosci katalitycznej hydratazy nitrylowej

W pracy H1 wykazano, ze gdy znajdujace si¢ na poczatku kanatu prowadzacego do centrum
katalitycznego hydratazy nitrylowej z Pseudonocardia Thermophila (PtNHaza), dwa
aminokwasy niepolarne zostang zamiane na dodatnio natadowane to aktywno$é tego enzymu
zwigksza si¢ od kilku- do kilkunastokrotnie w stosunku do biatka wystepujacego naturalnie.
Zastosowanie klasycznego modelowania molekularnego pozwolito wyjasnié jakie atomowo-
czasteczkowe mechanizmy s3 odpowiedzialne za ten wzrost. Jego wyniki pokazaly, ze

tancuchy boczne obu dodatnio natadowanych reszt reorientuja si¢ tak, by oddziatywaé z woda
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(polarnym rozpuszczalnikiem). To pociggato za soba zmiang w ich oddziatywaniach z innymi
resztami kanatu i jego powigkszenie, co z kolei zwigkszylo dostepnosci miejsca
katalitycznego dla wigkszych substratéw. Mutacje miaty tez wplyw na dynamike w obrebie
podjednostki biatka, co sprawiato czgstsze otwieranie kanatu prowadzacego do centrum

aktywnego enzymu.

W pracy H2 badano hydrataz¢ nitrylowg z Streptomyces thermoautotrophicus (StNHaza).
Zastosowano w niej podobng metodologie jak w pracy HI, jednak nie na rozwiazanej
strukturze krystalicznej enzymu, ale, ze wzgledu na jej brak, na jej wiarygodnym modelu
homologicznym. Ten model zbudowata doktorantka, mgr Julia Berdychowska pracujaca pod
nadzorem habilitanta. Tutaj réwniez zamiana reszty znajdujacej sic na brzegu kanatu
wiazacego z niepolarnej na natadowana (ujemnie) spowodowata wieksza dostepno$é
substratbw do centrum katalitycznego. Wymiana reszty niepolarnej na natadowana
umozliwiata petne otwarcie kanatu oraz wzmacniala aktywno$¢ katalityczng aminokwasu

Zwigzanego z centrum.

Zwiekszenie termostabilnosci badanych enzymow

Badania eksperymentalne opisane w pracy H3 pokazaty, ze wprowadzenie dodatkowego
tacznika migdzy podjednostkami hydratazy nitrylowej z Pseudomonas putida (PpNHaza)
zwigksza jej termostabilnos¢, jednak wyraznie redukuje jej wydajno$é enzymatyczna. Biatko
z polaczonymi podjednostkami nazwano Fus-NHaza. Habilitant, uzywajac metod
komputerowych, przewidzial reszty, ktorych wymiana moze zwiekszyé zaréwno
termostabilnos¢ jak i wydajnos¢ Fus-NHazy. Tutaj rowniez korzystny efekt uzyskano przez
zmiang reszt niepolarnych na polarne czy natadowane, a takze fafcucha liniowego na
pierscieniowy. Wymienione reszty tworzyly znacznie wiecej krétko-zasiggowych
oddziatywan z innymi resztami niz mialo to miejsce w biatku natywnym, co korzystnie
wplyneto na stabilizacje strukturalng Fus-NHazy oraz jej termostabilno$é i aktywnosé

katalityczna.

Na podstawie analizy komputerowe]j przeprowadzonej w pracy H4 zostato przewidzianych 10
reszt aminokwasowych hydratazy nitrylowej z Pseudonocardia thermophila (PtNHaza),
ktorych mutacja zwigkszy termostabilnos¢ enzymu. Wariant PtNHazy ze wszystkimi
wymienionymi resztami nazwano M10. Wyniki eksperymentalne wykazaly znacznie wyzsza
termostabilnos¢ i aktywnos$¢ enzymatyczng M10 w pordwnaniu do biatka natywnego.

Wyjasnienie atomowo-czgsteczkowych mechanizméw wywotujacych korzystne zmiany we
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wlasnosciach enzymu wymagato przeprowadzenie przez habilitanta symulacji dynamiki
molekularnej catego tetrameru enzymu i bylo wielkim wyzwaniem obliczeniowym. Te
symulacje wykazaty wigksza stabilnos¢ dynamiczna i zwartos$¢ czasteczki M10 i wynikajaca
stad lepszg stabilizacje struktury centrum katalitycznego niz ma to miejsce w PtNHazie.
Habilitant przeanalizowat i wyjasnit wplyw poszczegélnych mutacji na zmiang wlasnosci

enzymu.

W pacy H5 opisane jest inne podejscie do zwigkszenia termostabilnosci. Tutaj podjednostki
hydratazy nitrylowej z Pseudomonas putida (PpNHaza) potaczono trzema typami linkeréw o
powtarzajacej sie krotkie sekwencji aminokwasowej, z rozna liczbe powtérzen i roznych
wiasnosciach strukturalno-fizycznych. Liczba powtdrzen sekwencji wynosita 1, 4 i 8. Linkery
z wieksza liczbg powtorzen indukowaty wyzsza termostabilnosé, a takze nieco zwigkszong
aktywno$¢ Katalityczna enzymu. Wzrost termostabilno$ci enzymu byt podobny dla
wszystkich typow 8-powtdrzeniowych linkerow, jednak zrost aktywnosci katalitycznej byt
najwiekszy dla wariantu A8 (zgodnie z nazewnictwem w HS5). Aby zrozumie¢, co na
poziomie atomowym i czasteczkowym zmienia wprowadzenie linkera do struktury enzymu,
habilitant zbudowal trzy modele strukturalne enzymu z podjednostkami potaczonymi 8-
powtérzeniowymi linkerami. Analizy komputerowe ich statycznych struktur, a takze
dynamicznej struktury biatka natywnego i wariantu A8 wykazaly, ze obecnos$¢ linkerow
generuje w ukfadzie nowe krotko-zasiggowe oddzialywania miedzy grupami chemicznymi
podjednostek, co zwigksza powierzchnig¢ ich oddziatywania. Te dodatkowe oddziatywania
wzmacniajg zwartos¢ i stabilizuja strukture tetrameru enzymu, a tym samym zwigkszajg jego

termostabilnos¢ i aktywnos¢.

W pracy H6 wykorzystano doswiadczenie i narzedzia komputerowe zdobyte i zbudowane w
badaniach opisanych w pracach H1-H5 do wyjasnienia poprawy termostabilnosci innego
enzymu, fosforylazy sacharozy pochodzacej z Leuconostoc mesenteroides (LmSPaza). Te
poprawe uzyskano wymieniajac cztery reszty, w wigkszosci polarne na niepolarne.
Zaproponowane do wymiany reszty zostaly wskazane w analizie komputerowej
przeprowadzonej na modelu homologicznym enzymu, gdyz jego struktura przestrzenna nie
byla rozwigzana. Badania eksperymentalne wykazaty, Zze najwyzsza aktywno$¢ i
termostabilno$¢ ma jeden z czterech wariantow enzymu, T219L, a wariant, w ktérym
wymienione sa wszystkie cztery wskazane reszty, Mut4, ma podobne, cho¢ nieco gorsze

parametry. By wyjasni¢ jakie mechanizmy molekularne powodujg korzystne zmiany
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wlasnosci enzymu po wprowadzeniu mutacji, zbudowano modele komputerowe biatka
natywnego oraz wariantow T219L i Mut4. Ich komputerowa analiza pordwnawcza wykazata,
ze przyczyna polepszenie jest utworzenie sie, na skutek wymiany polarnej reszty (tyrozyny) w
pozycji 219 na niepolarng (leucyng), hydrofobowego rdzenia w poblizu centrum

katalitycznego, ktdre stabilizuje ten obszar biatka.

Zwiekszenie selektywnosci badanych enzymow

Ostatnia seria publikacji osiggnigcia naukowego dr Peptowskiego, to prace H7 i H8. Dotycza
one wykorzystania metod komputerowych do wskazania takich modyfikacji struktury
hydratazy nitrylowej z Rhodococcus rhodochrous (L-NHaza), ktére prowadza do otrzymania
stereoselektywnego wariantu biatka (H7) lub katalizujacego tylko jedng grupe nitrylowa
liganda (H8). Z braku rozwigzanej struktury przestrzennej L-NHazy, w badaniach opisanych
w obu pracach uzyto przewidzianego przez habilitanta modelu homologicznego enzymu. W
H7, przez kolejne dokowanie i wyciaganie liganda w dwdch formach chiralnych, habilitant
zidentyfikowat cztery potencjalne reszty, ktorych wymiana mogtaby ograniczy¢ katalize tylko
do jedne formy chiralnej liganda. W badaniach eksperymentalnych wariant z wymieniona
fenyloalaning na histydyng (F37H) okazat si¢ najkorzystniejszy zaréwno pod wzgledem
stereoselektywnosci jak i wydajnosci. Analiza komputerowa wykazata, ze w wariancie F37H
rozne enancjomery uktadajg si¢ réznie wzgledem centrum katalitycznego i dla jednej formy
reakcja zachodzi, a dla drugiej praktycznie nie — uzyskana stereoselektywnos¢ wynosita
0706,

W pracy H8 poszukiwane byly mutacje w L-NHazie, dzigki ktorym tylko jedna grupa
katalizowanego zwiazku dinitrylowego ulega hydratacji. Stosujac dokowanie czterech
wybranych ligandéw do miejsca wigzania enzymu habilitant wskazal reszty, ktére maja
wplyw na orientacje zadokowanego liganda. Badania eksperymentalne na biatku z
zaproponowanymi do wymiany resztami pokazaly, ze dwa warianty zmutowanego enzymu s
skuteczne, ale dalsze poszukiwania komputerowe przewidzialy, ze rownoczesna wymiana
dwoch reszt daje enzym catkowicie selektywny. Skuteczno$¢ podwdjnej mutacji wynikata
stad, ze w wariancie z podwojna mutacja tylko jedna z grup nitrylowych jest blisko centrum

katalitycznego, podczas gdy w biatku dzikim obie grupy sa blisko.
Ocena udziatu dr Lukasza Peplowskiego w badaniach prowadzonych w ramach osiagniecia

naukowego
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Prace osiagnigcia naukowego dra Peptowskiego sa bardzo dobrym przyktadem sukcesu, gdy
w badaniach na styku biologii strukturalnej i biotechnologii dopetniajaco stosuje sie podejscie
eksperymentalne i obliczeniowe. Cze$é obliczeniowa prowadzonych w ramach osiggniecia
badan spoczywata w catosci na barkach habilitanta. Jej sukces byt wynikiem wczesniejszych
badan, w ktorych habilitant sparametryzowat niestandardowe centrum aktywne hydratazy
nitrylowej zawierajace  trojwartosciowy jon kobaltu oraz dwie potranslacyjnie
zmodyfikowane cysteiny; a takze odpowiedniej modyfikacji uzywanego w badaniach

oprogramowania.

Wszystkie prace osiagnigcia majg wielkie znaczenia aplikacyjne. W wickszosci z nich
habilitant zaproponowat, na podstawie wnikliwej analizy komputerowej, zaréwno statycznych
Jak i dynamicznych modeli enzymow i ich ligandéw, ktdre reszty aminokwasowe enzymu i na
jakie powinny zosta¢ wymienione, aby uzyskaé okreslong poprawe jego wilasnosci. Natomiast
w kazdej z prac przeprowadzit réwnie wnikliwe analizy, ktore wskazaly molekularne
mechanizmy bedace przyczyng poprawy tych wlasnosci. Oba typy analiz nadajg pracom
wielki walor poznawczy i dos¢ nieoczekiwanie pokazuja, ze zastosowanie klasycznego
modelowania molekularnego w pracach nad poprawg aktywnosci enzymatycznej biatka daje
zdumiewajaco dobry wynik. Demonstruje to, ze dla wyjasnienia procesow zachodzacych na
poziomie molekularnym niezbedne jest podejscie zaréwno biochemiczne jak i biofizyczne

przy wykorzystaniu zaréwno narzedzi eksperymentalnych jak i obliczeniowych.

Umiejetnosci habilitanta w postugiwaniu sie i odpowiednim doborze metod komputerowych,
budowaniu narzedzi badawczych oraz w wyjasnianiu mechanizméw sa bezsporne. Z punktu
widzenia habilitacji, jako formalnego potwierdzenia dojrzatosci habilitanta do prowadzenia
samodzielnych badan naukowych, kierowania zespotem i nadzoru nad doktorantami, kazda
publikacja osiggnigcia naukowego dra L. Peptowskiego jest dowodem na to, ze juz dawno

osiaggnal samodzielnos¢ i ma potencjat kierowania zespotem.

Autoreferat habilitanta nie podlega ocenie, jednak ze wzgledu na fakt, ze habilitacja zmienia
status pracownika uczelni z ,,pomocniczego” na samodzielny”, ktéry daje prawo
prowadzenia prac doktorskich i wyktadow, to jednak musze odnies¢ sie tez do autoreferatu
napisanego po polsku. Autoreferat napisany jest ciekawie, badania sa szczegdtowo, ale
zwigzle opisane, jednak jego strona jezykowa stoi w wielkim kontrascie do jego strony
merytorycznej. Habilitant dos¢ nieporadnie postuguje sie jezykiem polskim i robi duzo
btedoéw jezykowych. Dla przyktadu wypisatam kilka z nich:
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,struktura krystalograficzna™ zamiast ,,struktura krystaliczna®; ,,ilos¢ wigzan™ zamiast ,,liczba
wigzan”; stawia kropke na koncu tytutéw rozdzialow; stawia kropke po mgr (doktorantka
mgr. Julia Berdychowska); ,.na skutek wspotpracy” zamiast ,,dzigki wspotpracy”; ,,wyjasnié
tg regioselektywnos¢” zamiast ,,wyjasni¢ t¢ regioselektywnos$¢™; w wielu miejscach brakuje

przecinkéw i inne.
3. Ocena pozostalego dorobku naukowego

Oprocz 8 artykulow zaliczanych do osiagniecia naukowego, dr Lukasz Peplowski
opublikowal 10 prac (oznaczonych P1-P10) w czasopismach z bazy JCR, o wysokim IF.
Wszystkie te prace sa wspotautorskie; w trzech z nich habilitant jest korespondujacym
autorem. Wspotautorzy szesciu prac pochodza z polskich grup badawczych, tj. z zespotu prof.
dr hab. Wiestawa Nowaka z Uniwersytetu Mikotaja Kopernika w Toruniu i wspdtpracujacych
z nim grup, a w jednym przypadku réwniez z Ukrainy; wspoétautorzy czterech pozostatych
pochodza z zespotéw chinskich. Problematyka tych prac jest réznorodna, a wykorzystane
przez habilitanta metody obejmuja zaréwno klasyczne modelowanie molekularne jak i chemie

kwantowa.

W pracach P1 i P2 uzyl klasycznego modelowania do badania wiasnosci mechanicznych
wybranych biatek. W pracy P4 uzyt podobnej metodologii do badania wlasnosci
mechanicznych DNA. W pracach P3 i P7 przeprowadzit obliczenia kwantowo-mechaniczne
w celu wygenerowania i analizy statystycznej widm podczerwieni oraz Ramana wybranych
drobno-czasteczkowych  zwiazkéw  chemicznych. Opracowana analiza umozliwia
identyfikacje zwiazkdw chemicznych na podstawie ich widm podczerwieni. Prace P5 i P10
byly wykonane metodami klasycznego modelowania molekularnego i byly poswiecone dwém
biatkom opiekuficzym, ktére aktywuja hydrataze nitrylowa (NHaza) przez dostarczanie.jon
kobaltu do jej centrum aktywnego. Na podstawie przeprowadzonych badan, zaproponowano
mechanizm dostarczania jonu kobaltu do centrum aktywnego NHazy oraz zwigzek miedzy
aktywnoscia ATPazowa aktywatora NHazy a poprawnym aktywowaniem NHazy. Praca P6 jest
analogiczna do pracy H6 — tu tez badano wplyw mutacji fosforylazy sacharozy na jej
termostabilnos¢ i wskazano mutacje poprawiajace zaréwno aktywnos¢ Katalityczng jak i
termostabilnos¢ enzymu. W pracy H8, habilitant wystepowat jedynie w roli specjalisty od wptywu
pola magnetycznego na organizmy zywe. Praca P9 jest analogiczna do pracy H2. W tej pracy

habilitant petnit gléwnie role eksperta — przekazywat wspolpracownikom chinskim wiedze
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dotyczacg parametryzacji jak i budowy modeli, a takze analizy trajektorii wygenerowanych w
symulacjach dynamiki molekularnej.

Nalezy podkresli¢, ze przed uzyskaniem stopnia doktora nauk fizycznych, mgr Lukasz
Peptowski opublikowal cztery oryginalne prace badawcze w czasopismach z bazy JCR,
rowniez o istotnym IF. Trzy z tych prac byly wstepem do badan opisanych w jego osiggnigciu

naukowym.

Dr Lukasz Peptowski nawigzat diugoletnia Scista i bardzo owocna wspotprace z dwoma
grupami na Jiangnan University w Chinach, gdzie odbyt kilka krétkich wizyt badawczych, a
takze z University of Tsukuba w Japonii. Wspdlpracowat tez z kilkoma oérodkami

naukowymi w Polsce.

Do czasu wystgpienia o nadanie stopnia doktora habilitowanego, dr fLukasz Peptowski
zaprezentowat, w formie plakatow lub ustnie, wyniki swoich badaf na 23 migdzynarodowych
konferencjach z czego sze$¢ poza Polska. Wyglosit tez 5 referatow na zaproszenie, przede

wszystkim na Jiangnan University w Chinach.

Od 2008 roku jest cztonkiem Polskiego Towarzystwa Bioinformatycznego, a od 2022 roku
jest cztonkiem w zasadzie migdzynarodowego towarzystwa Biophysical Society z siedzibg w

Maryland, USA.

Liczbowe podsumowanie catej dziatalnosci publikacyjnej habilitanta (dane z listopada 2022):

Liczba publikacji w czasopismach z bazy WoS: 22
Sumaryczny impact factor wszystkich prac: 8320
Liczba cytowan publikacji wedtug bazy WoS: 181
(bez autocytowan) 152
Indeks Hirscha wedtug bazy WoS: 9

Dr Lukasz Peplowski aktywnie uczestniczyl w czterech projektach badawczych
finansowanych przez Narodowe Centrum Nauki oraz przez Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa
Wyzszego — jako kierownik (MINIATURA 2, NCN, 2018/02/X/NZ2/00220) i jako
wykonawca (OPUS 12, NCN; N N202 262038, MNiSW; N N202 0852 33, MNiSW). Byt
wykonawcg w grancie Europejskiego Funduszu Rozwoju Regionalnego (RPKP.05.04.00-04-
001/10). Byt lub jest kierownikiem lub wykonawca czterech grantéw wewnetrznych

finansowanych przez Uniwersytet Mikotfaja Kopernika w Toruniu.
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Nawiazal tez wspotprace z firmg farmaceutyczng ADAMED Pharma S.A.

Byl recenzentem 17 artykuléw naukowych do 10 czasopism zagranicznych i dwéch

artykutéw do czasopisma Polskiej Akademii Nauk.

Byt cztonkiem komisji oceniajacych wnioski studentéw i doktorantdow o finansowanie
aktywnosci badawczej w ramach réznych programow.

4. Ocena dzialalnosci dydaktycznej, organizacyjnej i popularyzujacej nauke

Dr Lukasz Peptowski jest aktywnym nauczycielem akademickim. Koordynuje i prowadzi
szereg kursow (wyklady, konwersatoria, ¢wiczenia, laboratoria, pracownie) dla studentéw
studiow I i II stopnia oraz dla doktorantéw na Wydziale Fizyki, Astronomii i Informatyki
Stosowanej Uniwersytetu Mikotaja Kopernika w Toruniu. Sg to kursy z modelowania
komputerowego, bioinformatyki, biologicznych i medycznych baz danych, teorii
niezawodnosci, fizyki, informatyki, jezykéw programowania i systeméw komputerowych, a
takze inne bardziej szczegdtowe kursy. Koordynowane przez siebie kursy przygotowat od
podstaw. Do wszystkich prowadzonych kurséw przygotowat materiaty dydaktyczne w formie
instrukcji lub prezentacji. Dla doktorantéw zagranicznych prowadzi zajecia i przygotowal

materiaty dydaktyczne w jezyku angielskim.

Do czasu zlozenia wniosku o przeprowadzenie postgpowania habilitacyjnego, byt
promotorem pomocniczym trzech zakonczonych przewoddéw doktorskich, opiekunem szesciu
zakonczonych prac magisterskich, czterech prac inzynierskich, jednej pracy licencjackiej, a
w toku jest dalsza praca magisterska. Recenzowat tez kilka prac magisterskich, inzynierskich
i licencjackich. W2021 roku byt cztonkiem komisji oceniajacej najlepsze prace magisterskie i
inzynierskie na WFAIIS UMK, a takze dwukrotnie cztonkiem komisji rekrutacyjnej
doktorantéw do szkoty doktorskiej Nauk Scistych i Przyrodniczych, UMK finansowanych ze
$rodkéw NCN.

Ponadto, od 2019 roku dr Peptowski jest koordynatorem programu PROM, na ktory zdobyt
fundusze z programu NAWA. Od 2006 roku jest statym cztonkiem komitetu organizacyjnego
corocznej, migdzynarodowej konferencji BIT Biolnformatics in Torun (facznie 17
konferencji), a od 2015 roku jestem jego przewodniczacym. Byt wielokrotnie cztonkiem
Uczelnianej Komisji Rekrutacyjnej na UMK, a dwukrotnie jej sekretarzem. Od 2019 roku jest

cztonkiem Rady Dyscypliny Nauk Fizycznych UMK. Od wielu lat jest kierownikiem,
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administratorem, wspétprojektantem zaktadowych, wydziatowych i uczelnianych pracowni

komputerowych.

W ramach popularyzacji nauki, brat wielokrotnie udziat w roznych dyskusjach i imprezach
naukowych przeznaczonych dla szerokiego grona zainteresowanych shuchaczy, a takze
przeznaczonych dla uczniéw szkot ponadpodstawowych. Prowadzit tez warsztaty w ramach
programu .Regionalne kota fizyczne, matematyczne, informatyczne i astronomiczne”
skierowanego do uczniéow szkot ponadgimnazjalnych; w tych programach i warsztatach -

uczestniczyli uczniowie z kilkudziesieciu szkot.

Dziatalnos¢ dydaktyczna, organizacyjna i popularyzatorska habilitanta oceniam bardzo

wysoko.

5. Whniosek koncowy

Dr Lukasz Peptowski ma powazny, o duzym znaczeniu naukowym i aplikacyjnym dorobek.
Osiagnigeie naukowe dra Lukasz Peptowskiego spetnia kryteria art. 219 ust. 1 pkt 2 ustawy
z 2018 roku ,.Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce”. Osiagniecie oraz pozostaty dorobek
naukowy, a takze aktywno$¢ dydaktyczna i organizacyjna wskazuja, ze habilitant jest w petni
dojrzaty do samodzielnej pracy naukowo-dydaktycznej.

Zwracam si¢ wigc do Rady Dyscypliny Nauki Fizyczne Uniwersytetu Mikotaja Kopernika w
Toruniu z wnioskiem o nadanie doktorowi Lukaszowi Peptowskiemu stopnia doktora
habilitowanego w dziedzinie nauk scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki fizyczne.

Ze wzgledu na unikalny wktad dra Lukasza Peplowskiego w wyjasnienie zwiazku migdzy
wplywem migdzyatomowych oddziatywan fizycznych i lokalnych zmian strukturalnych
wybranych enzyméw na ich aktywno$¢ katalityczng zgtaszam wniosek o wyrdznienje

osiagniecia naukowego habilitanta.

U Dasetglugaid - Coeveule
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