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UNIWERSYTET MARII CURIE-SKEODOWSKIEJ W LUBLINIE

Katedra Biologii Molekularnej
Instytut Nauk Biclogicznych, Wydzial Biolegii i Biotechnolegii

RECENZIA
osiggniecia naukowego pt.: "Masywne sekwencjonowanie amplikondw gendéw matej
podjednostki rybosomu jako metoda analizy zbiorowisk mikroorganizmow w srodowisku”
stanowigcego podstawe wniosku o nadanie stopnia doktora habilitowanego oraz

istotnej aktywnoscig naukowa realizowanej w wiecej niz jednej uczelni, (instytucji naukowej) i
dorobku naukowo-badawczego, organizacyjnego i dydaktycznego

Doswiadczenie naukowe oraz przebieg pracy zawodowej

Pan dr Marcin Gofebiewski ukoniczyt studia na Uniwersytecie Warszawskim, Wydziat
Biologii w 1999 roku. W 2005 roku przygotowat i obronit prace doktorska, pt.: ,Complete
nucleotide sequence of pCTX-M3 plasmid and analysis of its genes responsible for conjugational
transfer”, promotorem pracy byt dr hab. Piotr Cegtowski, po Jego smierci prof. dr hab. Jacek
Bardowski. Pan dr Marcin Gotebiewski juz od wczesnych lat pracy naukowej, skupit swojg uwage
na aspektach analiz w zakresie genomiki w szerokim tego stowa znaczeniu. Poczgtkowo, Jego
zainteresowania naukowe oscylowaty w obrebie biologii plazmiddw, a nastepnie ewoluowaty w
kierunku analiz genoméw petnych organizmdw, poczgwszy od analizy genomu bakteriofagéw
poprzez genetyczne profilowanie, analizy transkryptomiczne w modelu roslinnym a skoriczywszy
na analizach metagenomicznych zbiorowisk mikroorganizméw w rdéznych warunkach
srodowiskowych, z wykorzystaniem wysoko-przepustowych metod sekwencjonowania DNA -
Next-Generation Sequencing - NGS. Na uwage zastuguje fakt, iz Habilitant bardzo duza uwage
skupit na opracowaniu metodyki badawczej, ktora jest kluczem do osiagniecia sukcesu w
naukach eksperymentalnych, wprowadzajac autorskie metody przygotowania materiatu
eksperymentalnego oraz jego analiz. Pan dr Marcin Gofebiewski swojg kariere naukowa
rozpoczat w 1999 roku, od pracy w Zaktadzie Biochemii Drobnoustrojow, Instytut Biochemii i
Biofizyki PAN w Warszawie; nastepnie w latach 2005-2006 pracowat jako asystent w Zakfadzie
Biotechnologii na Uniwersytecie Mikotaja Kopernika w Toruniu; a od roku 2006 jest zatrudniony
na etacie adiunkta w Katedrze Fizjologii Roslin i Biotechnologii na Uniwersytecie Mikotaja
Kopernika w Torunniu. W tym czasie (2011 rok) Habilitant procowat takie w Instytucie
Oceanologii PAN w Sopocie jako bioinformatyk; ponadto w roku 2008 dr Marcin Gotebiewski
odbyt krotkoterminowy staz naukowy jako ‘visiting professor’, Chung-ang University, Seoul,
Republika Korei Potudniowej w zespole prof. Che-Ok Jeona, gdzie zajmowat sie metagenomika
srodowisk zmienionych antropogenicznie. Na uwage zastuguje fakt ze Habilitant w ramach
realizacji funduszy infrastrukturalnych uczestniczyt w zaprojektowaniu i wyposazeniu
laboratoriow Zespotu Genomiki Funkcjonalnej w Interdyscyplinarnym Centrum Nowych
Technologii, a obecnie petni funkcje kierownika Laboratorium Metagenomiki.

Podsumowujac, droga naukowa Pana dr Marcina Gotebiewskigo to realizacja prac badawczych,
ktoére wpisujg sie w nowoczesng $rodowiskowg mikrobiologie molekularng wraz z rozwojem
najnowszych technologii analitycznych — NGS do charakterystyki srodowisk mikrobiologicznych
oraz tzw. holobiomow.
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Ogélna ocena dorobku naukowego

Petny dorobek naukowy dr Marcina Gotebiewskigo to 22 publikacje ktére ukazaty sie w
czasopismach bedacych na liscie Journal Citation Reports (JRC) oraz jedna opublikowana na
tamach polskiego czasopisma Biotechnologia, ktére nie wchodzi w zakres bazy danych JCR.
Sumaryczny 'Imapact Factor - IF' zgodnie z rokiem opublikowania wynosi 67.668; indeks h=10,
catkowita liczba cytowan wynosi, 462 z wykluczeniem autocytowan. Ponadto w zakres
opracowan Habilitanta moina wtaczy¢ tzw. ‘rekordy’ zgtoszone w bazie danych GenBank, w
liczbie 25, wiaczajac petne sekwencji dla plazmidow, genomy fagéw oraz fragmenty DNA
plazmidowéw i 165/18S rRNA. W obrebie prezentowanych publikacji naukowy, 4 opracowania
zostaty wiaczone do osiggniecia naukowego. Prace te ukazaly si¢ w uznanych czasopismach z
listy JCR; sumaryczny IF dla publikacji wchodzacych w sktad osiggniecia wynosi 12,152, ilos¢
punktow MNiSW2016= 135, oraz prace te byty cytowane 100, w tym jedna 94.

Ocena osiagniecia naukowego stanowigce monotematyczny cykl publikacji pod
wspolnym tytutem: ,Masywne sekwencjonowanie amplikonéw genéw matej podjednostki
rybosomu jako metoda analizy zbiorowisk mikroorganizméw w $rodowisku”

Przedstawione do oceny osiggniecie naukowe stanowigce podstawg postgpowania
habilitacyjnego to cykl czterech publikacji naukowych, ktére ukazaly sie¢ w czasopismach
uwzglednionych w bazie JCR. Trzy prace posiadaja charakter prac eksperymentalnych, oraz
jedna praca w Journal of Applied Microbiology to opracowanie przeglagdowe; podsumowujac:

- Microbial Ecology (2014) - IF 2,973, (MNiSW=35; cytowania: 94);
- Environmental Microbiology Reports (2017) - IF 2,885, (MNiSW=35; cytowania: 5);
- Microbial Ecology (2019) - IF 3,611, (MNiSW=35; cytowania: 1);
- Journal of Applied Microbiology (2019) - IF 2,683, (MNiSW=30; cytowania: 0);

Sumaryczny IF=12,152; MNiSW=135, uwzgledniajac rok 2016; liczba cytowan: 100. Na podstawie
oswiadczenia Habilitanta oraz przedtozonych dokumentow wspétautoréw mozna stwierdzic, ze
zaangazowanie Pana dr Marcina Gotebiewskigo w realizacje poszczegolnych opracowan

naukowych jest znaczace i nie budzi zastrzezen. | tak, w pracy Microbial Ecology Habilitant jest
pierwszym autorem oraz tzw. autorem korespondencyjnym, a Jego udziat wynosi 80%;

Environmental Microbiology Reports, pierwszy autor, udziat 45%; Microbial Ecology pierwszy
autor oraz tzw. autor korespondencyjny, udziat 65%; Journal of Applied Microbiology, pierwszy
autor oraz tzw. autor korespondencyjny, udziat 90%.

Podsumowujac, na bazie dostarczonych oswiadczen stwierdzam, ze Pan dr Marcin Gotgbiewski
aktywnie uczestniczyt we wszystkich etapach realizacji prac badawczych, poczawszy od
opracowaniu koncepcji badan, planowaniu i wykonaniu doswiadczen, a przede wszystkim Jego
dominujaca rola widoczna jest w wykonaniu analiz NGS wspartych bioinformatycznym
opracowaniem danych; ponadto, brat aktywny udziat w interpretacji i dyskusji otrzymanych
wynikow, a skoAczywszy na przygotowaniu manuskryptéw. Zatem, wktad Habilitanta w
realizacje poszczegdlnych projektow jest znaczacy wskazujac na Jego dominujaca role jako lidera
realizowanych prac badawczych w zakresie zaprezentowanych publikacji.
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Zaprezentowane prace badawcze to cykl publikacji, ktérych tematyka wpisuje sie w tzw.
érodowiskowa mikrobiologie molekularna, ktérej celem jest opisanie ‘status quo’ mikrobiomu
danego s$rodowiska oraz okreslenie dynamiki zmian zbiorowiska mikroorganizméw w
odpowiedzi na zmienne czynniki $rodowiskowe. Nalezy podkresli¢c, iz tematyka ta obecnie
przezywa ‘renesans’ w zwiazku z wykorzystaniem zdobyczy biologii molekularnej, jak na
przyktad tzw. technik 'Next-Generation Sequencing' - NGS, co obecnie wrecz prowadzi do
eksplozji informacji przyczyniajac sie do rozwoju tzw. biologicznych 'bigdata’, jednoczesnie
dramatycznie napedza proces poznawczy w biologii. Podstawowym pytaniem jakie dr Marcin
Gotebiewski zadat to ,Kto tam jest?” w badanym $rodowisku, wykorzystujgc NGS. Nalezy takze
podkresli¢, ze uwaga Habilitanta z jednej strony skupiona jest na problemie naukowym, ale z
drugiej strony, Habilitant bardzo duzy nacisk ktadzie na aspekt metodyczny, ktérego nie mozna
pomina¢, poniewas: jest on kluczem do sukcesu w naukach eksperymentalnych.

Pierwsza praca naukowa, w cyklu trzech prac eksperymentalnych to opracowanie, pt.: 165 rDNA
pyrosequencing analysis of bacterial community in heavy-metals polluted soils, autorstwa:
Gotebiewski M, Deja-Sikora E, Cichosz M, Tretyn A, Wrébel B., Microb. Ecol., 2014, 67(3): 635-
647. Habilitant podjat sie charakterystyki mikrobiomu w probkach gleby, z wykorzystaniem
metod metagenomicznych; gleba pochodzita z potudniowej czesci Polski (Olkusz, Alwernia) z
rejonéw uprzemystowionych, czego wyrazem byta wysoka zawartos¢ metali: Zn, Pb i Cr.
Identyfikacje grup bakterii przeprowadzono na bazie sekwencjonowania biblioteki DNA, ktdrg
otrzymano poprzez amplifikacje fragmentu 16S rRNA; do amplifikacji Habilitant wykorzystat
opracowany autorski zestaw starteréw, ktéry pozwalat na efektywniejszg synteze fragmentow
DNA. Ponadto, w pracy wdrozono autorskg metode implementacji wynikow NGS, oraz
opracowano metode oceny tzw. Operational Taxonomic Units — OTS, co bezposrednio
umozliwito Habilitantowi rzetelng ocene réznorodnosci mikroorganizméw w badanej probie.
Podstawowym zatozeniem w pracy byta analiza mikrobiomu w kontekscie zanieczyszczer gleby

metalami ciezkimi, préb ktére pochodzity z rejonu uprzemystowionego. Niestety z racji na matg
ilos¢ pobranych prob, opracowanie jasnej korelacji miedzy poziomem zanieczyszczen na

zmianami mikrobiomu w badanej glebie byto niemozliwe, wskazujac jedynie, ze Zn moze
obniza¢ réznorodnos$¢ bakterii na poziomie gatunku jak i rodziny, przy braku wptywu
pozostatych metali ciezkich, ktére wystepowaty prawdopodobnie w zbyt matym stezeniu.
Jednakze, na uwage zastuguje inny ciekawy aspekt, ktory stanowi istotng warto$¢ dodang w
pracy, tj. opracowanie ‘podstawowego mikrobiomu’, tzw. ‘core microbiome’. Habilitant,
wykorzystujac otrzymane dane z badanych prob (Olkusz, Alwernia) i stosujac autorskie podejscie
w analityczne okreslit strukture réznorodnosci bakterii, wskazujac ze takiego gromady jak:
Proteobacteria, Actinobacteria, Acidobacteria, Bacteroidetes, Firmicutes, wystepowaty
najliczniej w analizowanych glebach, co dato podstawe do kreslenia podstawowego mikrobiomu
w skali analizowanych préb. Niestety, znaczeniu tego odkrycia umniejsza fakt, iz analizy zostaty
zrobione w skali regionalnej, w zakresie 40 km oraz mata ilos¢ badanych prob gleby; jednakie
praca ta zostata bardzo pozytywnie odebrana przez srodowisko naukowe, czego wyrazem jest
bardzo wysoka iloé¢ cytacji - 90. Zastanawiajacym jest fakt, ze pomimo sukcesu jakim bylo
opracowanie ‘podstawowego mikrobiomu’, Habilitant nie kontynuowat tego watku naukowego
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— metale ciezkie a mikriobiom gleb w rejonach dotknietych skazeniem, w znacznie wiekszej skali,
na przyktad budujac petny obraz mikrobiomu polskich gleb.

Nastepny projekt badawczy realizowany przez Habilitanta to analiza mikrobiomu w kontekscie
zasolenia Srodowiska w tzw. srodowisku stonawowodnym, tj. u ujscia rzek, w tym wypadku u
ujscia Wisty do morza Battyckiego. Praca, pt.: ,Tideless estuaries in brackish seas as a possible
freshwater-marine transition zones for bacteria — the case study of the Vistula estuary”
Gotebiewski M, Catkiewicz J, Creer S, Piwosz K., Env Microbiol Rep, 2017, 9(2): 129-143.
Pierwszym istotnym elementem w prezentowanej pracy jest podejscie eksperymentalne
Habilitanta; tj. praca badawcza wpisuje sie w tzw. ‘Hypothesis-Driven Research’ wskazujac, ze
Habilitant opracowujac projekt badawczy, aktywnie kreuje zakres badan i konsekwentnie stara
sie odpowiedzie¢ na fundamentalne pytani; jest to przeciwienistwem do tzw. ‘Descriptive Driven
Research’ czesto opartej jedynie na bezrefleksyjnej rejestracji zjawisk biologicznych. W publikacji
Habilitant wskazat (na bazie opracowan innych badaczy), ze morskie jak i stodkowodne grupy
mikroorganizmow znacznie si¢ réznig na wielu poziomach taksonomicznych, a co najwazniejsze
w strefach gdzie takie wody sie mieszaja, wystepuje bardzo wyraina granica miedzy
wystepowaniem morskich jak i stodkowodnych mikroorganizméw; moina powiedzie¢, ze nie
notuje si¢ adaptacji poszczegdlnych grup mikroorganizméw do zmienny warunkéw zasolenia —
brak wspotistnienia tychze organizméw w wodach u ujscia rzek. Biorgc ten fakt pod uwage
Habilitant wykorzystat zjawisko jakie wystepuje w Battyku, a mianowicie akwen ten
charakteryzuje sig¢ niskim zasoleniem, a w konsekwencji w obszarze ujscia rzek wystepuja
unikalne warunki srodowiskowe, tzw. Srodowisko stonawo-wodne. Pan dr Marcin Gotebiewski,
opracowat hipoteze badawcza, wskazujac ze tzw. wody stonawe na granicy Battyku i Wisty,
mogg by¢ miejscem gdzie koegzystuje mikrobiom stodkowodny i morski. Habilitant skupit swoja
uwage na estuarium Wisty, analizujac mikrobiom w réznych warunkach, tj. pory roku oraz w
roznych strefach zasolenia. Habilitat wykorzystat zdobyte wczesniej kompetencje w zakresie
NGS oraz analiz bioinfornatycznych, czego wyrazem jest przeprowadzona szeroko zakrojona

analiza mikrobiomu. Habilitant opisat szereg zaleznosci we fluktuacji mikrobiomu w zaleznosci
od warunkéw zasolenia i pory roku, ale mysle ze najwazniejszym aspektem pracy jest opisanie
‘podstawowego mikrobiomu’ w estuarium Wisty w kontekscie ekspansji mikroorganizméw do
odmiennych niekorzystnych srodowisk. Przeprowadzone badania pokazaty, ze moze zachodzi¢
adaptacja mikroorganizméw stodkowodnych do s$rodowiska stonawowodnego, jednakze
zjawisko to jest bardzo rzadkie, i nie zachodzi praktycznie w kierunku $rodowisko
stonawowodne-rzeczne. Habilitant zaproponowat takze hipotetyczny mechanizm lezacy u
podstaw takiej adaptacji, wskazujac ze ‘mikroewolucja’ w $rodowisku stonawowodnym
oddziatuje na taksonomicznie spokrewnione grupy bakterii. Habilitant, w swoim autoreferacie
napisat: ,...przytapaliémy ewolucje na goragcym uczynku.” — ciekawe stwierdzenie i gratuluje.

Trzecia publikacja, i ostatnia zarazem, z cyklu opracowan eksperymentalnych to opracowanie w
ktorym Habilitant skupit sie na tematyce mikrobiomu w tzw. $ciétce sosnowej, ktéra ulega
rozktadowi w srodowisku lesnym. Z jednej strony, tematyka dotyczgca dekompozycji $cidtki
lesnej, to zapewne nad wyraz wazki temat w zakresie cyklu biogeochemicznego, ktéry zapewnia
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rownowage w przeptyw materii, ale temat ten jest eksplorowany od dekad, a ostatnio takze na
drodze metagenomiki. Habilitant, za cel obrat Scidtke sosnowga, ktdéra nie byta badana
wyczerpujgco nowoczesnymi metodami biologii molekularnej, co niesie w sobie znamiona
nowosci, a ponadto w swoich badaniach nie tylko uwzglednit bakterie, ale takze archeony i
eukarionty. Habilitant, wykorzystujgc techniki genetyczne jak i biochemiczne, przeanalizowat
szereg prob, ktére byty inkubowane w czasie: 0, 3 i 8 miesiecy. Z opracowania wytania sie ogélny
obraz zmian mikrobiomu w $cidtce, wskazujac na wyraznie przejscie mikrobiomu fyllosfery sosny
do mikrobiomu charakterystycznego dla danego stadium dekompozycji $ciétki. Habilitant
wskazat, ze elementem réznicujgcym sa zmiany fizyko-chemiczne, jak na przyktad poziom cynku
i sodu, oraz wykorzystujac analizy ko-korespondencji, wskazat ze dodatkowgq sita réznicujaca
byty oddziatywania miedzy zbiorowiskami bateryjnymi a eukariotycznymi. W konsekwencji,
zanotowano charakterystyczng trajektorie zmian, tj. bogactwo gatunkowe eukariontéw
zmniejszato sie w czasie dekompozycji Sciotki (poza grzybami, ktére dominowaty po o$miu
miesigcach), w przeciwienstwie do mikrobiomu bakteryjnego, ktérego ilo$¢ i réznorodnosé
osigga swoje maksimum juz po trzech miesigcach dekompozycji, z dominacjg proteobakterii.
Ciekawym elementem, jest brak mikroorganizméw z grupy archeonéw, co moim zdaniem jest
inspirujgce i warte naukowej refleksji; Habilitant w dyskusji sugeruje, ze mozie to by¢
podyktowane wzgledami technicznymi, niska wydajno$¢ amplifikacji, etc., a moze ma to inne
podtoze zwigzane z brakiem adaptacji do takowych warunkéw srodowiskowych. Ponadto,
zastosowanie metody PICRUSt, pozwolito na wskazanie potencjatu metabolicznego badanego
mikrobiomu, niestety tylko potwierdzajac przyjety w literaturze model dekompozycji $ciotki
lesne;.

Ostatnia z zaprezentowanych prac, to opracowanie o charakterze tzw. pracy przeglagdowej. Pan
dr Marcin Gotebiewski skupit sie na przedstawieniu zasad obowigzujacych w analizach
metagenowicznych, ktére obecnie staja sie kluczem do zrozumienia skomplikowanych zaleznoéci

w obrebie duzych grupy mikroorganizméw w okreslonym érodowisku. Gtéwny celem Habilitanta
byto przedstawienie obowiazujacych zasad i metod badawczych. Opracowat i przedstawit

schemat dziatan eksperymentalnych tzw. ‘Experimental pipeline’ do celéw analizy okrelonych
fragmentow kwaséw nukleinowych (DNA czy RNA), tak aby eksperymentator osiagna
zamierzony cel w zaleznosci od przyjetych zatozer; mozna zauwazy¢ bardzo metodyczne
podejscie, jak na przyktad Habilitant wskazuje na ilo$¢ powtérzen biologicznych, technicznych,
tak aby otrzymac statystycznie istotne wyniki — jak ze obecnie wainy aspekt analityki
laboratoryjnej. Omowit takze kwestie wyboru odpowiednich metod sekwencjonowania jak i
dostepnego sprzetu, w zaleznosci od tego jakich do jakich celéw ma by¢ uzyty. Poswiecit takze
uwage na jak ze istotny element jak wybér genéw markerowych oraz nawet stosowane startery
do amplifikacji DNA; zwiericzeniem opisu metod jest przedstawienie petnej analizy
eksperymentalnej, poczawszy od pobrania materiatu, poprzez optymalizacje poszczegdlnych
krokéw analitycznych, a przede wszystkim przygotowanie bibliotek do sekwencjonowania
(zwracajac nawet uwage na odpowiednia ilo$¢ cykli w amplifikacji DNA, czy wtasciwy stosunek
polimerazy do matrycy, oraz wskazujac na najlepsze polimerazy na rynku — benedyktynskie
podejscie). Ponadto, opracowat i zaprezentowat dostepne metody przygotowania bibliotek, co
Akademicka 19, 20- i . i -
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jest kluczem do otrzymania podstawowych danych eksperymentalnych do analiz
bioinformatycznych. W koricowym elemencie pracy, Habilitant nakreslit perspektywy rozwoju
technik NGS w kontekscie analiz metagenomicznych.

Podsumowujac, przedstawione do oceny osiagniecie naukowe to cykl czterech
opracowari naukowych powigzanych tematycznie, w zakresie prac badawczych dotyczacych
analiz metagenomicznych. Trzy prace eksperymentalne, wykazuja si¢ heterogenng tematyka
naukowa, ale wspélnym mianownikiem dla tych prac jest zastosowanie technik
metagenomcznych przez Habilitanta do badania grup mikroorganizméw w réinych typach
$rodowisk; prace te odpowiadaja na wazne pytania w biologii, co daje podstawy do
stwierdzenia, ze wnosza one istotng wartos¢ dodana do naszej wiedzy. Na bazie prac
badawczych oraz narracji Habilitanta, w mojej ocenie Pan dr Marcin Gotebiewski gtéwny nacisk
ktadzie na rozwoj technik analitycznych — z sukcesem, zas tematyka badawcza w osiagnigciu jest
na drugim planie; dlatego tez, mozna by oczekiwac, w zakresie prezentowanego osiagniecia,
szerszego zakresu prac przektadajacego sie na wiekszg ilos¢ opracowan naukowych. Czwarta
praca, mysle potwierdza moja ocene, to opracowanie przedstawiajgce obrazu technik
metagenomicznych i nie odnosi si¢ do problemu naukowego, a do technicznego aspektu
biologicznych nauk eksperymentalnych. Przedstawione osiagnigcie wskazuje, ze Pan dr Marcin
Gotebiewski jest specjalista w rozwoju technik eksperymentalnych, posiada i konsekwentnie
rozwija warsztat badawczy w zakresie technik metagenomicznych, co jest elementem
kluczowym aby odnies¢ sukces naukowy w naukach eksperymentalnych. W ocenie osiagniecie
pojawia sie niedosyt, zwiazany z heterogenng tematyka badawcza i co najwazniejsze brak
konsekwencji w realizacji jednego tematu badawczego.

Ocena istotnej aktywnosci naukowa realizowanej w wiecej niz jednej uczelni, instytucji
naukowej lub instytucji kultury, w szczegdlnosci zagranicznej.

Na bazie otrzymanych dokumentéw stwierdzam, ze aktywno$¢ naukowa realizowang w
wigcej niz jednej uczelni czy instytucji nhaukowej Pan dr Marcin Gofgbiewski realizowat na kilku

ptaszczyznach. Po pierwsze, rozpatrujac osiggnigcie naukowego w formie monotematycznego
cyklu publikacji, stwierdzam ze realizacja czesci zadan badawczych wpisuje sig¢ w dziatalnosci w
formie ,istotnej aktywnosci naukowg realizowanej w wigcej niz jednej uczelni, instytucji
naukowej lub instytucji kultury, w szczegdlnosci zagranicznej”. | tak: publikacje posiadaja
dodatkowe afiliacje poza Uniwersytetem Mikotaja Kopernika w Toruniu, ktory jest macierzysta
jednostkg Habilitanta:

- Gotebiewski M, Deja-Sikora E, Cichosz M, Tretyn A, Wrdbel B. 2014. 165 rDNA pyrosequencing
analysis of bacterial community in heavy-metals polluted soils. Microb Ecol, 67(3): 635-647.
zostata wykonana we wspotpracy z Instytutem Oceanologii PAN w Sopocie/Uniwersytet Adama
Mickiewicza w Poznaniu - Prof. dr hab. Borys Wrébel — udziat 5%;

- Gofebiewski M, Catkiewicz J, Creer S, Piwosz K. 2017. Tideless estuaries in brackish seas as a
possible freshwater-marine transition zones for bacteria — the case study of the Vistula estuary.
Env Microbiol Rep, 9(2): 129-143; we wspotpracy z: Morski Instytut Rybacki, PIB w Gdyni/

® ' g-.'.:
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Institute of Microbiology, Czech Academy of Sciences — dr Katarzyna Piwosz udziat 20%; Bangor
University — prof Simon Creer (brak oswiadczenia na temat udziatu w realizacji projektu).

- Gofebiewski M, Tarasek A, Sikora M, Deja-Sikora E, Tretyn A, Niklinska M. 2019. Rapid
successional changes during initial stages of pine litter decomposition. Microb Ecol, 77(1): 56-75.
opracowanie wykonane we wspotpracy z Uniwersytetem Jagiellonskim — dr Agata Tarasek —
udziat 15%). Niestety, w przedtozonych dokumentach brak jest jednoznacznego stanowiska
Habilitanta, w kwestii podjetych wspétprac naukowych, oraz roli poszczegdlnych osrodkow
naukowych w realizacji zadan badawczych (krdtkie informacje s jedynie zawarte w
oswiadczeniach niektérych autoréw). Po drugie, Pan dr Marcin Gotebiewski wygtosit cztery
referaty na miedzynarodowych i krajowych konferencjach naukowych oraz aktywnie
uczestniczyt w licznych sympozjach w formie 38 prezentacji posterowych, co wskazuje na Jego
aktywnos¢ polskiej jak i zagranicznej spotecznosci naukowej. Po trzecie, Habilitant odbyt
krotkoterminowy staz naukowy, jako tzw. ‘visiting profesor’, w Chung-ang University, Seoul,
Republika Potudniowa Korei, w czasie 04-06/2008, gdzie rozwijat swoje zainteresowania
naukowe w zakresie analiz metagenomicznych $rodowisk zmienionych antropogenicznie. Po
czwarte, z racji na swoje kompetencje naukowe w zakresie znajomosci nowoczesnych technik
NGS oraz metod bioinformatycznych uczestniczyt jako wykonawca w wielu grantach badawczych
finansowanych przez takie agendy jak NCN, POIG, MNiSW, we wspdtpracy z Uniwersytetem
Jagielloriskim, czy Morskim Instytutem Rybackim w Gdyni, w ramach ktérych wykonane zostaty
takze projekty badawcze wchodzace w zakres prezentowanego osiggniecia naukowego.

W zwigzku z tym stwierdzam, ze Habilitant dziata w szeroko pojetej przestrzeni naukowej, poza
swoim macierzystym osrodkiem badawczych, wykazujgc sie wspdtpracg z polskimi jak i
zagranicznymi partnerami naukowymi.

Ocena dodatkowej aktywnosci naukowej, dziatalnosci organizacyjnej, dydaktycznej i plan
badawczy

Dodatkowa aktywnos¢ naukowa Pana dr Marcina Gofebiewskiego, ktéra nie wchodzi
bezposrednio w zakres prezentowanego osiggniecia naukowego wpisuje sie w Jego zasadnicze
kompetencje naukowe dotyczace szeroko pojetych analiz genomicznych/transkryptomicznych
wykorzystujac wysoko-przepustowe techniki sekwencjonowania DNA wsparte analizami
bioinformatycznymi. w zakresie Jego bezposrednich zainteresowan lezy
dostosowanie/udoskonalenie obecnych podejs¢ analitycznych w celu dostarczenia wysokiej
klasy narzedzi analitycznych. Poczatkowo w zakresie zainteresowan Habilitanta znalazta sie
tematyka dotyczaca biologii plazmidéw, uczestniczyt takze w badaniach genomiki bakteriofagéw
oraz w analizach profilowania genetycznego. Ciekawym ‘epizodem’ naukowym Habilitanta byt
udziat w pracach badawczych ukierunkowanych na analizy transkryptomiczne, w celu okreélenia
zmian ekspresji genow w odpowiedzi na warunki stresowe, wykorzystujac eksperymentalny
model badawczy buraka zwyczajnego (Beta vulgaris) w $rodowisku zasolenia érodowiska.
Jednakze, gtéwng uwage Habilitant skupit na rozwoju warsztatu naukowego do analiz
metagenomicznych zbiorowisk mikroorganizméw w réznych warunkach srodowiskowych. | tak,

ul. Akademicka 19, 20-033 Lublin, www.umcs.lublin.pl | ] &..
tel: +48 81 537 59 56, fax: +48 81 537 59 07 u iy

e-mail: marek.tchorzewski@umcs lublin.p!
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opracowat unikalny zestaw narzedzi do szybkiego, tatwego i zarazem taniego przygotowania
bibliotek do sekwencjonowania z wykorzystaniem technologii lllumina; przede wszystkim skupit
sie na uktadach analitycznych dotyczacych fragmentéw rRNA (16S, 18S jak i fragmenty ITS
rRNA). Ponadto, warsztat badawczy rozszerzyt o dodatkowe elementy analityczne, tj.
sekwencjonowanie amplikondw gendéw amoA i nrxB. Co waine, réwnoczesnie z rozwojem
metod sekwencjonowania, rozwijat metody analityczne z dziedziny bioinformatyki,
wykorzystujac pakiety jezyka R i programu Mothur oraz programowanie w jezyku Perl i
wykorzystuje powtoke systemowga ‘bash’. Udziat Habilitanta w realizacji szeregu projektow
badawczych jest znaczacy, poczawszy od prac w ktorych wykonat znaczng czes$¢ analiz, a Jego
udziat siega 45%, poprzez prace w ktorych Habilitant wspoétuczestniczyt w badaniach jako
cztonek zespotu, a efektem tego jest wspotautorstwo w 19 opracowaniach naukowych. Fakt ten
wskazuje, ze dr Marcin Gotebiewski jest wysoko zaangazowany w prace naukowg i co istotne
jest On postrzegany jako kompetentny partner naukowy realizujac liczne projekty we
wspotpracy z licznymi osSrodkami naukowymi.

Dziatalnos¢ organizacyjna i dydaktyczna. Jednym 1z istotnych elementéw w dziatalnosci
organizacyjnej dr Marcina Gotebiewskiego nalezy zaliczy¢ prace organizacyjng w ramach
realizacji funduszy infrastrukturalnych; Habilitant uczestniczyt w zaprojektowaniu i wyposazeniu
laboratorium Zespotu Genomiki Funkcjonalnej w Interdyscyplinarnym Centrum Nowych
Technologii w Toruniu, a obecnie petni funkcje Kierownika Laboratorium Metagenomiki.
Ponadto, Habilitant uczestniczyt jako wykonawca w ponad dziesieciu grantach naukowych, ktére
zostaty przyznane przez polskie agendy naukowe. Na szczegding uwage zastuguje fakt
kierowania przez Habilitanta grantem badawczym, pt.: ‘BETAMIKRO - mikrobiom buraka
zwyczajnego (Beta wulgaris) i jego interakcje z rosling’, grant NCN, 2017-2020,
2016/21/B/NZ9/00840, co wskazuje ze nie tylko jest On nad wyraz efektywnym
eksperymentatorem, posiadajagcym doskonale opanowany warsztat badawczy, ale takie

sprawnym ‘menadzerem naukowym’ aktywnie kreujacym rzeczywistos¢ naukowg wokét siebie.
Fonadto, kompetencja i profesjonalizm Habilitanta znalazt uznanie w formie lcznych nagrod

indywidualnych jak i zespotowych, przyznanych przede wszystkim przez Rektora UMK. Mysle, ze
nalezy takze zauwazyc¢ fakt, iz Habilitant znalazt uznanie jako recenzent w licznych czasopismach
naukowych (ponad 15 pozycji, w tym w wielu wykonat recenzje prac wielokrotnie).

Aktywnos¢ dydaktyczna dr Marcina Gotebiewskiego nie budzi zastrzezen. Prowadzi liczne zajecia
dydaktyczne w tematyce szeroko pojetej bioinformatyki dla studentéw 1 i Il stopnia ksztatcenia;
aktywnoscig godna podkreslenia jest przygotowanie programéw nauczania oraz przygotowanie
cyklu wyktadow z zakresu bioinformatyki, co stawig Habilitanta w pozycji doswiadczonego
dydaktyka; ponadto wykazuje aktywnos¢ w zakresie popularyzacji nauki, poniewaz wygtosit On
liczne seminaria i wyktady popularnonaukowe w wielu naukowych o$rodkach w Polsce jak i za
granica.

W ramach realizowanych prac badawczych Habilitant sprawowat opieke jako promotor prac

licencjackich, magisterskich; a co najwainiejsze petni role promotora pomocniczego w dwéch
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przewodach doktorskich oraz opiekuna naukowego dwdch doktorantéw, ktérych przewody
doktorskie zakonczyty sie w 2013 roku.

Plany Badawcze. Oceniajac postawe i zaangazowanie Habilitanta, nalezy zwrdci¢ uwage na
zakres Jego zainteresowan naukowych w przysztosci. Nalezy stwierdzaé, ze Habilitant dos¢
ascetycznie, aczkolwiek spojnie przedstawit wizje rozwoju naukowego, wigzgc swojg przysztosc
naukowg z interdyscyplinarnymi i wielopoziomowymi badaniami ukierunkowanymi na ekologie
molekularng. Z jednej strony akcentuje aspekt metodyczny zwigzany z technikami NGS
wspartymi analizami biochemicznymi, a z drugiej strony, i co najwazniejsze, skupia sie na
fundamentalnych pytaniach, jak na przyktad aspekt wptywu czynnikéw srodowiskowych na tzw.
holobiomy, czyli uktady biologiczne ztozone z wielokomdrkowego organizmu eukaryotycznego i
zasiedlajgcych go mikroorganizméw — czego wyraz jest realizowany grant badawczy
BETAMIKRO, w ktérym jest Kierownikiem.

Podsumowujac, stwierdzam ze dodatkowa dziatalno$¢ naukowa, organizacyjna i
dydaktyczna Pana dr Marcina Gotebiewskiego nie budzi zastrzezen. Habilitant jest aktywny na
polu wspotpracy naukowej, efektywnie pozyskuje fundusze na prowadzenie prac badawczych,
posiada skrystalizowany plan badawczy, wykazuje aktywno$¢ w zakresie dziatalnosci
organizacyjnej; ponadto jest aktywny na polu dydaktycznym, oraz bierze udziat w ksztatceniu
nowych kard naukowych.

Whniosek korncowy

Oceniajgc osiggnigcie naukowe stanowigce monotematyczny cykl publikacji pod
wspdlnym tytutem: "Masywne sekwencjonowanie amplikonéw genéw matej podjednostki
rybosomu jako metoda analizy zbiorowisk mikroorganizméw w srodowisku " oraz odnoszac sie
do oceny istotnej aktywnosci naukowej realizowanej w wiecej niz jednej uczelni, instytucji
naukowej lub instytucji kultury, w szczegblnosci zagranicznej, wraz z opinia na temat
dodatkowej aktywnosci naukowej, organizacyjnej i dydaktycznej Pana dr Marcina
Gofebiewskiego, uwazam ze Habilitant wykazat sie istotng aktywnoscia we wszystkich
ocenianych aspektach. W zwigzku z powyzszym, wyrazam przekonanie, ze osiggniecie Pana dr
Marcina Gotebiewskiego spetniaja kryteria okreslone w ustawie z dnia 20 lipca 2020 roku, Prawo
o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z 2018 r. poz. 1668 ze zm.). Popieram wniosek dr Marcina
Gotebiewskiego z dnia 1 paZdziernika 2019 roku, o nadanie stopnia doktora habilitowanego w
dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych w dyscyplinie nauki biologiczne.

Lublin 2020-04-17 Prof. dr hab. Marek Tchérzewski
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