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RECENZJA
osiggniecia naukowego, aktywnosci naukowej, dydaktycznej i organizacyjne;j
Pana dr. Marcina Gotebiewskiego
w zwigzku z postepowaniem w sprawie nadania stopnia
doktora habilitowanego w dziedzinie nauk $cistych i przyrodniczych, dyscyplinie nauki biologiczne

Sylwetka Habilitanta

Pan dr Marcin Gotebiewski jest absolwentem Wydziatu Biologii Uniwersytetu Warszawskiego w Warszawie.
Studia magisterskie na kierunku Biologia (specjalnos¢ biologia molekularna) ukonczyt w 1999 roku.
W okresie pazdziernik — grudzie 1999 roku byt zatrudniony na stanowisku biologa w Zaktadzie Biochemii
Drobnoustrojéw Instytutu Biochemii i Biofizyki (IBB) PAN w Warszawie. W roku 2005, Rada Naukowa |BB
nadata Habilitantowi stopieri doktora nauk biologicznych. Podstawg jego nadania bytfa rozprawa doktorska
pt.. ,Complete nucleotide sequence of pCTX-M3 plasmid and analysis of its genes responsible for
conjugational transfer ”, ktorej promotorem byt doc. dr. hab. Piotr Cegtowski, a po Jego $mierci prof. dr hab.
Jacek Bardowski. W styczniu 2005 roku Habilitant zostat zatrudniony na etacie asystenta w Zaktadzie
Biochemii na Wydziale Biologii i Nauk o Ziemi (obecnie Wydziat Nauk Biologicznych i Weterynaryjnych)
Uniwersytetu im. Mikotaja Kopernika w Toruniu. Od marca 2006 roku dr Marcin Gotebiewski pracuje na etacie
adiunkta w Katedrze Fizjologii Roslin i Biotechnologii UMK. Obecnie petfni funkcje kierownika Laboratorium
Metagenomiki dziatajgcego w ramach Zespotu Genomiki Funkcjonalnej w Badaniach Biomedycznych
Interdyscyplinarnego Centrum Nowoczesnych Technologii UMK. Przez jeden rok (2011) Habilitant pracowat
jako bioinformatyk w Instytucie Oceanologii PAN w Sopocie.

Ocena osiggniecia naukowego

Jako osiggnigcie naukowe Pan dr Marcin Gotebiewski przedstawif cykl 4 publikacji, wydanych
w latach 2012-2019, pod wspdlinym tytutem:

Masywne sekwencjonowanie amplikonow gendéw matej podjednostki rybosomu jako metoda
analizy zbiorowisk mikroorganizmow w srodowisku

Prezentowane osiggniecie naukowe sktada sie z trzech prac eksperymentalnych opublikowanych
w Microbial Ecology (2 prace) i Environmental Microbiology Reports oraz pracy przegladowej, wydanej
w Journal of Applied Microbiology. Sumaryczny Impact Factor (IF) tych czasopism z roku opublikowania
wynosi 12,152, natomiast liczba cytowan publikacji stanowigcych osiggniecie jest rowna 100 (wg bazy Web
of Science). Liczba punktéw MNiSW zgodnie z rokiem opublikowania wynosi 240. Warto dodad,
ze czasopisma, w ktorych ukazaty sie prace Habilitanta mieszcza sie w 1 i 2 kwartylu (Q1 iQ2) czasopism
publikujacych z zakresu ekologii mikroorganizmoéw i mikrobiologii Srodowiskowe;.

Wszystkie przedstawione publikacje sg wspotautorskie, ale co warto podkresli¢é we wszystkich
Habilitant jest pierwszym i korespondencyjnym autorem. Wedtug przedstawionej dokumentacji udziat
Habilitanta w publikacjach jest bardzo wysoki i wynosi od 45 do 90%. Dotgczone o$wiadczenia wspétautorow
potwierdzaja, ze udziat Pana dr. Marcina Gotebiewskiego w pracach doswiadczalnych obejmowat
opracowanie koncepcji badan, przeprowadzenie czesci doswiadczen, wykonanie catosci analiz
bioinformatycznych i statystycznych oraz przygotowanie manuskryptu. Udziat Habilitanta w pracy



przeglagdowej oceniony na 90% wskazuje na Jego kluczowa role w opracowaniu zakresu tematycznego
publikacji, zebraniu i przegladu literatury oraz napisaniu manuskryptu.

Publikacje stanowigce osiggniecie naukowe dotyczg niezwykle wazinego, z naukowego
i praktycznego punktu widzenia, problemu poznania biordznorodnosci glebowych i wodnych zespotdw
mikroorganizméow. W latach 80. XX wieku zwrdcono uwage, ze metody powszechnie stosowane
w mikrobiologii $rodowiskowe]j nie pozwalajg na poznanie rzeczywistej réznorodnosci mikroorganizméw
zasiedlajgcych gleby i wody. Poznanie petnej taksonomicznej struktury dynamicznie zmieniajacych sie
zespotéw mikroorganizmdw oraz ich reakcji na réznego rodzaju czynniki stresowe stanowito i dalej jeszcze
stanowi jedno z najwazniejszych, a zarazem najtrudniejszych zadan wspodiczesnej mikrobiologii
srodowiskowej. Ogromna rozbiezno$¢ miedzy liczbg dajgcych sie wyhodowac¢ mikroorganizmow, a liczbg
mikroorganizmdw, o istnieniu ktérych swiadczyty wyniki analiz mikroskopowych byta powodem poszukiwan
nowych metod oceny bioréznorodnosci mikroorganizmow. Poznanie struktury taksonomicznej utrudnia
réwniez fakt, ze zaledwie kilka (do kilkunastu) procent mikroorganizméw obecnych w srodowisku potrafimy
wyhodowac¢ w warunkach laboratoryjnych. Koniecznoscig stato sie wiec opracowanie metod, ktore umozliwig
identyfikacje niehodowalnej frakcji mikroorganizmoéw, w oparciu o markery izolowane bezposrednio z prébek
srodowiskowych.

Tematyka badan prowadzonych przez dr. Marcina Gotebiewskiego wigze sie z wykorzystaniem metod,
dzieki ktorym sekwencjonowanie genéw markerowych umozliwia poznanie struktury genetycznej zespotow
mikroorganizméw bez koniecznosci ich hodowli.

Wyniki przedstawione w osiggnieciu naukowym dotyczg trzech probleméw badawczych:
(1) wptywu metali ciezkich na réznorodnos¢ zespotéw mikroorganizmoéw glebowych, (2) wptywu zasolenia na
zbiorowiska bakterii wodnych i (3) zmiany w sktadzie zespotdw mikroorganizméw (archeony, bakterie
i eukariota) w czasie rozktadu $cidtki.

W ramach pierwszego zagadnienia, przedstawionego w publikacji ,16S rDNA pyrosequencing analysis
of bacterial community in heavy-metal polluted soils” badano wptyw Zn, Pb i Cd na bioréznorodno$é zespotéw
bakterii glebowych przez wiele lat narazonych na emisje przemystowe. Warto podkresli¢, ze praca ta byta
jedng z pierwszych, w ktérej wptyw metali ciezkich na réznorodnos¢ mikroorganizméw badano za pomoca
sekwencjonowania genu 16S rRNA. W celu petnego poznania struktury zespotdow bakterii Habilitant
zmodyfikowat jeden ze starterdw wykorzystanych do amplifikacji fragmentu V3-V4 genu 16S rRNA oraz
opracowat metodologie analizy bioinformatycznej uzyskanych sekwenciji. Zaktadajac mozliwo$éé wystapienia
btedéw przy przypisaniu sekwencji do taksonu, doprecyzowat réwniez definicje podstawowego mikrobiomu
gleby, w ktérej podkredlit, ze do podstawowego mikrobiomu nalezy zaliczy¢ te OTU, ktére stanowig mniej
wigcej taka sama frakcje zespotu bakterii we wszystkich prébach. Wyniki przeprowadzonych przez Habilitanta
badan wykazaty, ze najistotniejszym czynnikiem determinujacym genetyczna strukture badanych zespotéw
bakterii byto stezenie cynku. Nie wykazano natomiast statystycznie istotnego wptywu otowiu i kadmu, metali
znanych z duzej toksycznosci, na bioréznorodno$¢ bakterii. Autorzy ttumacza ten wynik niskim stezeniem tych
metali w formie dostepnej dla mikroorganizmdw. Za najwazniejszy aspekt tej pracy uwazam opisanie
podstawowego mikrobiomu badanych gleb. W zaleznosci od poziomu podobieristwa miedzy zespotami
bakterii do mikrobiomu tego zaliczono, odpowiednio, 4 OTU (97% podobienstwa) i 21 OTU (90%
podobieristwa). Interesujacym jest wynik, ktory wskazuje, ze najliczniejsze OTU nie wystepuja w obu glebach,
co sugeruje wysokie zréznicowanie zespotéw bakterii pomiedzy glebami.

W kolejnej pracy tworzacej osiggniecie naukowe ,Tideless estuaries in brackish seas as a possible
freshwater-marine transition zones for bacteria — the case study of the Vistula estuary” Habilitant prowadzit
badania nad wptywem poziomu zasolenia na zréznicowanie zbiorowisk bakterii. Wspdlnie z pracownikami
Morskiego Instytutu Rybackiego w Gdyni dr Gotebiewski analizowat strukture zespotow bakterii w rzece,
estuarium i wodach Zatoki Gdanskiej w oparciu o amplifikacje 16S rRNA z cDNA, uzyskanego z catego RNA
wyizolowanego z badanych wdd. Dzieki poszerzeniu stosowanych wczeéniej metod analizy odczytéw



o ,,odszumianie”, trzystopniowe usuwanie chimer oraz usuniecie singletonow i dubletondéw dr Gotebiewski
znacznie obnizyt czestos¢ btednych odczytow. Przeprowadzone badania wykazaty, ze pora roku i zasolenie sg
najistotniejszymi czynnikami determinujgcymi biordznorodnos¢ bakterii w badanych wodach. Stwierdzono
réwniez, ze struktura zespotow bakterii ze strefy mieszania nie rdznita sie istotnie od struktury zbiorowisk
rzecznych. Uzyskane wyniki nie potwierdzaja doniesien, ze réznorodnos¢ bakterii jest najnizsza w strefie
mieszania. Analiza subOTU wykazata ponadto, ze w niektdrych populacjach bakterii tworza sie specyficzne
subpopulacje bakterii, ktérych wystepowanie jest uzaleznione od warunkéw srodowiskowych (temperatura,
zasolenie).

Analizy bioinformatyczne wykorzystat réwniez Habilitant do oceny zmian w bioréznorodnosci
archeondw, bakterii i mikroorganizméw eukariotycznych w pierwszych stadiach rozktadu sciétki sosnowe;j.
Wyniki tych badan zaprezentowano w publikacji ,Rapid succesional changes during initial stages of pine liter
decomposition”. W czasie 8-miesiecznego eksperymentu z prébek $ciotki izolowano DNA
i amplifikowano fragmenty genu 16S rRNA (archeony, bakterie) i 18S rRNA (grzyby). Obok sekwencjonowania
tych fragmentéw w badaniach zastosowano réowniez metode qPCR umozliwiajgcg obserwowanie dynamiki
zmian liczebnosci bakterii i grzybow Wyniki przeprowadzonych badan wykazaty istotne zmiany w strukturze
zespotow bakterii i grzybdéw badanych grup mikroorganizmdw. Zmiany
w bioréznorodnosci mikroorganizmoéw stwierdzono zaréwno na poziomie alfa réznorodnosci, jak i struktury
taksonomicznej zespotéw. Wyniki tych analiz potwierdzajg zastepowanie zespotéw mikroorganizméw przez
zespoly zdolne do preferencyjnego rozktadu réznych sktadnikdéw szpilek sosnowych. Interesujgca jest
obserwacja, ze czynnikiem ksztattujgcym strukture taksonomiczng zbiorowisk bakterii i grzybéw sa
odziatywania pomiedzy tymi grupami mikroorganizméw. Ciekawy i troche zaskakujgcy jest brak archeonéw w
badanej scidtce.

Kolejna publikacja Habilitanta zatytutowana ,Generating amplicon reads for microbial community
assessment with next generation sequencing” jest pracg stanowigcg przeglagd metodologii stosowanych
w sekwencjonowaniu amplikonéw gendéw markerowych. Publikacja ta potwierdza ogromng wiedze
i doswiadczenie Habilitanta w tym zakresie. Dr Marcin Gotebiewski doktadnie opisuje metody, ktdre
w zaleznosci od celu badan moga by¢ wykorzystane do sekwencjonowania wybranych amplikondw. Podkresla
jak wazne jest poprawne zaprojektowanie catego eksperymentu, w tym odpowiednia iloé¢ biologicznych
powtdrzen, ktéra pozwoli na uzyskanie wiarygodnych i powtarzalnych wynikéw. Habilitant zwraca réwniez
uwage na btedy czesto pojawiajace sie w trakcie przygotowania bibliotek oraz czynniki, ktére pozwalaja na
kontrolowanie czestosci btedéw powstajacych w czasie reakcji PCR. W omawianej publikacji habilitant
przedstawit réwniez perspektywy sekwencjonowania, ktére zmierzajg do technologii sekwencjonowania
trzeciej generacji. Przyszfoscig badann nad bioréznorodnoscig zespotéw mikroorganizméw glebowych
niewatpliwie bedzie sekwencjonowanie mikrobiomu i transkryptomu gleby.
Nie mam Zzadnych watpliwosci, ze Pan dr Marcin Gotebiewski jest wysokiej klasy specjalista w zakresie
stosowania metod sekwencjonowania i bioinformatycznych analiz uzyskanych sekwencji.

Podsumowuijac stwierdzam, ze osiagnigcie naukowe dr. Marcina Gotebiewskiego
zatytutowane ,Masywne sekwencjonowanie amplikonéw genéw matej podjednostki rybosomu jako
metoda analizy zbiorowisk mikroorganizméw w $rodowisku” w petni spetnia warunki stawiane
kandydatom do stopnia naukowego doktora habilitowanego.

Ocena dorobku naukowego

Obok prac wchodzgcych w sktad osiagniecia naukowego, dorobek naukowy dr. Marcina
Gotgbiowskiego obejmuje 19 artykutéw, z ktérych 18 zostato opublikowanych w czasopismach z bazy JCR.
Dorobek ten uzupetniaja zgtoszone do bazy NCBI sekwencje: (1) 10 kompletnych plazmidéw, (2) wstawek



nadajacych bakteriom opornos¢ na jony kadmu lub miedzi, (3) fragmentu genu 16S rRNA bakterii
wyizolowanych z réznych srodowisk oraz kompletna sekwencja genomu faga vB-Efae_230P-4.

Problematyka badawcza publikacji, ktérych wspétautorem jest dr Marcin Gotebiewski jest bardzo
réznorodna, a najwiecej (7 artykutdw) dotyczy analizy bioréznorodnosci zespotéw mikroorganizméw
w réznych ekosystemach. Kandydat prowadzit, miedzy innymi, badania nad réznorodnoscig mikroorganizmow
zasiedlajgcych halofit Salicornia europea, bakterii w wodach siarkowych i glebie zanieczyszczanej metalami
ciezkimi, piko- i nanoplanktonem w Zatoce Gdanskiej oraz wptywem zasolenia na mikrobiom korzeni Alnus
glutinosa, a takze i wptywem fizyko-chemicznych parametrdw gleby na reakcje bakterii na stres suszy.

Dwie publikacje Kandydata dotycza wptywu zasolenia na ekspresje gendow buraka zwyczajnego,
a ich celem byfa identyfikacja genéw zaangazowanych w odpowiedz na stres. Pozostate artykuty wchodzgce
w sktad dorobku Kandydata dotycza réznorakich zagadnien i obejmujg badania w zakresie mikrobiologii
srodowiskowej i weterynarii.

Wszystkie publikacje dr. Gotebiowskiego sg wspodtautorskie, a wedtug przedstawionych dokumentéw
udziat Kandydata w ich powstanie wynosi od 5 do 45%. W wiekszosci publikacji udziat ten waha sie w
granicach od 10 do 20%, ale nie procentowy udziat jest najistotniejszy. Najwazniejsze sg zadania, ktore
Kandydat realizowat w zespole wspdtautorow. We wszystkich badaniach dr Gotebiewski uczestniczyt jako
bioinformatyk, a Jego celem byto przeprowadzenie, czesto skomplikowanych, analiz bioinformatycznych z
wykorzystaniem wielu réznych narzedzi (pakietdw, programdw). W ramach tej pracy Habilitant przeprowadzit
wszystkie etapy analizy obejmujace kolejno: ,odszumianie”, sktadanie odczytdéw, usuwanie chimer,
konstrukcje OTU i klasyfikacje sekwencji. Wynik tej pracy umozliwit okreslenie taksonomicznej struktury
badanych zespotow bakterii.

Chciatabym podkreéli¢, ze badan dotyczacych réznorodnosci (metagenomika) czy aktywnosci
(metatranskryptomika) mikroorganizméw nie mozna dzi$§ opublikowaé w dobrych czy bardzo dobrych
czasopismach bez udziatu bioinformatyka. Analiza bioinformatyczna uzyskanych sekwencji DNA czy RNA jest
kluczowym elementem kazdej takiej pracy.

Sumaryczna warto$¢ wspoétczynnika wptywu (IF) wszystkich publikacji stanowigcych dorobek Pana dr.
Marcina Gotebiewskiego wynosi 67,668, co uwazam za wynik bardzo dobry. Wedtug bazy Web of Science,
prace wspotautorstwa Habilitanta byty cytowane (bez autocytown) 462 razy. Wartos¢ indeksu Hirscha wg Web
of Science wynosi 10, co dla osoby na tym etapie kariery naukowej jest wartoscia bardzo dobra.

Wyniki badan, w ktérych uczestniczyt dr Marcin Gotebiewski byly prezentowane na
migdzynarodowych i krajowych konferencjach naukowych. Az 25 doniesiert konferencyjnych zaprezentowano

na konferencjach miedzynarodowych. Habilitant wygtosit 4 referaty na dwdéch konferencjach zagranicznych
(USA i Francja) i dwoch miedzynarodowych konferencjach w Polsce.

Wysoko oceniam zaangazowanie dr. Marcina Gotebiewskiego w aplikacje i realizacje projektow
badawczych, finansowanych ze érodkéw pozauczelnianych. Obecnie Kandydat kieruje projektem
finansowanym przez NCN, ktérego celem jest poznanie mikrobiomu buraka i jego interakcji z rosling,
a w trzech kolejnych jest wykonawcg. W latach 2010 — 2017 Habilitant byt wykonawcg w 4 projektach
realizowanych w ramach konkurséw NCN. W dorobku Kandydata jest réwniez projekt finansowany przez
MNiSW i Program Operacyjny Innowacyjna Gospodarka. We wszystkich tych projektach rola Kandydata
polega/polegata na projektowaniu i prowadzeniu (lub nadzorowaniu) badar molekularnych oraz
wykonywanie szerokiego zakresu analiz bioinformatycznych i statystycznych.

Lista projektdw realizowana przez Kandydata pokazuje Jego zdolno$¢ do nawigzywania szeroko
zakrojonej wspotpracy. Dr Marcin Gotebiewski prowadzi wspdlne badania nie tylko z naukowcami
z macierzystego wydziatu, ale réwniez z pracownikami innych uczelni (Uniwersytet Jagielloski w Krakowie)
i instytutami naukowymi (Morski Instytut w Gdyni — Paristwowy Instytut Badawczy, Instytut Biochemii
i Biofizyki PAN w Warszawie). Swiadczy tez o wysokich kompetencjach i Swietnym przygotowaniu Kandydata
do prowadzenia analiz bioinformatycznych.



W ramach wspdtpracy miedzynarodowej dr Marcin Gotebiewski odbyt 3-miesieczny staz naukowy
w Chung-ang University w Seul (Korea Potudniowa). Jako profesor wizytujacy byt cztonkiem zespotu
zajmujgcego sie metagenomika $rodowisk poddanych antropopresji. Innym aspektem miedzynarodowej
wspotpracy Kandydata jest Jego opieka nad dr Hody AbdEl-Razek Kabary Bekhwagy Ismael, ktéry w ramach
umowy miedzy Polska Akademig Nauk i Akademig Nauk Arabskiej Republiki Egiptu odbywat w Polsce staz
naukowy.

W dorobku naukowym dr Marcin Gotebiewski ma takze recenzowanie 39 manuskryptéw, przestanych do
redakcji takich czasopism jak PLOS One, Peer), Applied Soil Ecology, Chemosphere, Geoderma, Pedosphere,
Science of the Total Environment, Environmental Science and Pollution Reports i Ecotoxicology and
Environmental Safety.

Aktywnos$¢ naukowa dr. Marcina Gotebiewskiego byta kilkukrotnie nagradzana przez JM Rektora UMK.
Dwukrotnie zostat wyrdzniony zespotowg nagroda Rektora UMK, w roku 2009 nagrodg Il stopnia,
a w 2016 Il stopnia. Z kolei, w 2019 roku zespot, ktérego Habilitant jest cztonkiem zdobyt wyrdznienie.

Z obowigzku recenzenta musze sie odnies¢ do punktu 3 art. 219 rozdz. 3 ustawy o Szkolnictwie
wyzszym i nauce, ktory mowi, ze kandydat do stopnia doktora habilitowanego powinien wykaza¢ sie istotng
aktywnosciag naukowa albo artystyczng realizowang w wiecej niz jednej uczelni, instytucji naukowej lub
instytucji kultury, w szczegdlnosci zagranicznej. Stwierdzam, ze dr Marcin Gofebiewski obok macierzystej
uczelni prowadzit badania w innej instytucji naukowej, Instytucie Oceanologii PAN w Sopocie. Efektem
wspotpracy z naukowcami tego Instytutu jest publikacja ,Tideless estuaries in brackish seas as a possible
freshwater-marine transition zones for bacteria — the case study of the Vistula estuary”, wchodzaca w sktad
osiggniecia naukowego Habilitanta.

Podsumowujac stwierdzam, ze catoksztatt aktywnosci naukowej Pana dr. Marcina Gotebiewskiego
spetnia wymogi stawiane kandydatom do stopnia doktora habilitowanego.

Ocena dorobku dydaktycznego, popularyzacyjnego i organizacyjnego

Pani dr Marcin Gofebiewski z racji zatrudnienia na etacie naukowo-dydaktycznym od 15 lat prowadzi
zajecia dydaktyczne ze studentami studidw | i Il stopnia na kierunkdw Biologia, Biotechnologia i Diagnostyka
molekularna. Habilitant realizowat/realizuje  zajecia 2z przedmiotéw zwigzanych tematycznie
z bioinformatyky. Prowadzi wyktady i ¢wiczenia z przedmiotu Bioinformatyka dla studentéw V roku

jednolitych studiéw magisterskich i Il roku studiéw | stopnia na kierunku Biotechnologia. Cwiczenia z tego
samego przedmiotu prowadzi rowniez dla studentow kierunku Diagnostyka molekularna (studia Il stopnia).

Ponadto, studentéw kierunkéw Biologia i Biotechnologia uczy zastosowania metod bioinformatycznych
w naukach biologicznych. Obok zaje¢ z bioinformatyki Kandydat prowadzi wyktad monograficzny z przedmiotu
Biologia plazmiddéw i ¢wiczenia z Metagenomiki gleby.

Za istotne osiggniecie dydaktyczne uwazam petnienie przez Kandydata funkcji promotora
pomocniczego w dwodch przewodach doktorskich i opiekuna naukowego kolejnych dwdch doktorantéw.
Dr Marcin Gotgbiewski ma juz duze doswiadczenie w opiece nad studentami realizujgcymi eksperymentalne
prace dyplomowe. Byt promotorem dwéch prac magisterskich i sprawowat opieke naukowa nad 12
studentami wykonujgcymi prace magisterskie. Ponadto, Habilitant petnit funkcje promotora 5 prac
licencjackich.

W ramach dziatalnosci promujgcej nauki biologiczne Habilitant wygtosit kilkanaécie wyktadéw, ktére
wygtoszone zostaly w jednostkach PAN lub na uniwersytetach. Mozna je réwniez uzna¢ za aktywnos¢
naukowg, w ramach ktérej Kandydat upowszechniat wyniki swoich badan. Musze przyznaé, ze dziatalno$é
popularyzatorskg Kandydata oceniam bardzo nisko. Brakuje jakiegokolwiek zaangazowania Kandydata

w dziatalno$¢ popularyzatorska skierowang do uczniéw szkét ponadpodstawowych i ludzi zainteresowanych
naukami przyrodniczymi.



Wysoko oceniam zaangazowanie dr. Marcina Gotebiewskiego w projektowanie wyposazenia wiekszosci
laboratoriow Zespofu Genomiki Funkcjonalnej i pdzniejsze planowanie i koordynowanie wyposazenia
Interdyscyplinarnego Centrum Nowoczesnych Technologii UMK.

Podsumowanie

Analiza dorobku naukowego Pana dr. Marcina Gotebiewskiego sktania mnie do stwierdzenia,
ze w osobie Habilitanta mamy do czynienia z dojrzatym i posiadajgcym bogaty dorobek publikacyjny
pracownikiem naukowym. Habilitant jako jeden z pierwszych w Polsce podjat badania nad bioréznorodnoscia
mikroorganizmow glebowych w oparciu o sekwencjonowanie fragmentu genu 16S rRNA. Jest ekologiem
molekularnym i bardzo dobrym bioinformatykiem, ktory swietnie porusza sie w programach stuzgcych do
wielowymiarowej analizy uzyskanych sekwencji. Co wazne, sam opracowuje i wprowadza nowe narzedzia.
Jest np.: autorem taniego systemu generowania barkodowanych  bibliotek amplikonéw
i ich sekwencjonowania w technice llumina.

Niezwykle interesujgce sg plany naukowe Habilitanta, ktéry zamierza kontynuowac oraz inicjowac
interdyscyplinarne badania integrujace badania molekularne, fizjologiczne i biochemiczne, pozwalajgce na
poznanie odpowiedzi holobiomdw na czynniki sSrodowiskowe. Rozlegta wiedza i doswiadczenie w zakresie
sekwencjonowania, doskonata znajomos$¢ narzedzi bioinformatycznych oraz zdolno$¢ do wspdtpracy
z naukowcami réznych specjalnosci niewatpliwie umozliwi dr. Marcinowi Gotebiewskiemu realizacje Jego
plandw.

Whniosek koncowy

Stwierdzam, ze przedstawione do oceny osiggniecie naukowe oraz pozostata aktywno$¢ naukowa, dr.
Marcina Gotebiewskiego spetniajg wymogi stawiane w art. 219 ustawy z dnia 20 lipca 2018 roku Prawo o
szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. 2018 poz. 1668). Ponadto, Kandydat wykazat sie znaczacg dziatalnoscig
dydaktyczng i organizacyjna. Wobec powyzszego z petnym przekonaniem popieram wniosek Pana dr. Marcina
Gotgbiewskiego o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego w dziedzinie nauk $cistych i
przyrodniczych, w dyscyplinie nauki biologiczne.
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